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摘要　蚜虫作为农业害虫和植物病毒的传播者，已经成为严重威胁全球农业生产发展的主要害虫之一。本文综述

了植物宿主免疫系统在抗蚜过程中的作用，从物理屏障、化感元素以及基因调控等方面阐述目前的抗蚜应答机理研

究，提出了抗蚜研究应该整体地考虑植物－蚜虫互作动态体系，抗蚜基因的挖掘应该建立在有效性和持久性双重标

准上，培育抗蚜新品种应考虑蚜虫效应因子与植物的基因间互作以及植物ＮＢＳＬＲＲ抗病基因家族可能参与抗蚜

免疫反应等观点，以期为揭示植物－蚜虫之间相互作用的分子机制，探索在生产实践中绿色、生态的蚜虫防治新方

法提供理论依据。

关键词　蚜虫；　免疫应答；　基因调控；　生理分子机制

中图分类号：　Ｓ４３３．１　　文献标识码：　Ａ　　犇犗犐：　１０．１６６８８／ｊ．ｚｗｂｈ．２０１７２３７

犃犱狏犪狀犮犲狊犻狀狆犺狔狊犻狅犾狅犵犻犮犪犾犪狀犱犿狅犾犲犮狌犾犪狉犿犲犮犺犪狀犻狊犿狊狅犳

狆犾犪狀狋狉犲狊犻狊狋犪狀犮犲狋狅犪狆犺犻犱狊

犆犎犈犖犆犺犪狅狇狌犪狀
１，　犔犐犝犛犺犲狀犵犾犪狀犼犻犪

１，　犓犗犖犌犔犻犼狌狀
１，　犕犐犃犗犔犻犿犻狀犵

１，　犇犈犖犌犎犪狀犵
１，

犣犎犃犗犓狌狀１，　犠犃犖犌犛犺犲狀狔狌狀
２，　犔犐犑犻犪狀犫犻狀２，　犢犝犡犻犪狅犾犻狀１

（１．犇犲狆犪狉狋犿犲狀狋狅犳犎狅狉狋犻犮狌犾狋狌狉犲，犆狅犾犾犲犵犲狅犳犃犵狉犻犮狌犾狋狌狉犲犪狀犱犅犻狅狋犲犮犺狀狅犾狅犵狔，犣犺犲犼犻犪狀犵犝狀犻狏犲狉狊犻狋狔，

犔犪犫狅狉犪狋狅狉狔狅犳犎狅狉狋犻犮狌犾狋狌狉犪犾犘犾犪狀狋犌狉狅狑狋犺牔犙狌犪犾犻狋狔犚犲犵狌犾犪狋犻狅狀，犕犻狀犻狊狋狉狔狅犳犃犵狉犻犮狌犾狋狌狉犲，犣犺犲犼犻犪狀犵

犘狉狅狏犻狀犮犻犪犾犓犲狔犔犪犫狅狉犪狋狅狉狔狅犳犎狅狉狋犻犮狌犾狋狌狉犪犾犘犾犪狀狋犐狀狋犲犵狉犪狋犻狏犲犅犻狅犾狅犵狔，犎犪狀犵狕犺狅狌　３１００５８，犆犺犻狀犪；

２．犐狀狊狋犻狋狌狋犲狅犳犞犲犵犲狋犪犫犾犲犛犮犻犲狀犮犲，犑犻犪狀犵狊狌犃犮犪犱犲犿狔狅犳犃犵狉犻犮狌犾狋狌狉犪犾犛犮犻犲狀犮犲狊，犖犪狀犼犻狀犵　２１００１４，犆犺犻狀犪）

犃犫狊狋狉犪犮狋　犃狆犺犻犱犻狊犪狀犪犵狉犻犮狌犾狋狌狉犪犾狆犲狊狋犪狀犱狆犾犪狀狋狏犻狉狌狊狋狉犪狀狊犿犻狊狊犻狅狀狏犲犮狋狅狉，狑犺犻犮犺犺犪狊犫犲犮狅犿犲犪狊犲狉犻狅狌狊狋犺狉犲犪狋狋狅

狋犺犲犱犲狏犲犾狅狆犿犲狀狋狅犳犪犵狉犻犮狌犾狋狌狉犪犾狆狉狅犱狌犮狋犻狅狀．犐狀狋犺犻狊狊狋狌犱狔，狑犲狊狌犿犿犪狉犻狕犲犱狋犺犲犳狌狀犮狋犻狅狀狅犳狋犺犲犻犿犿狌狀犲狊狔狊狋犲犿犻狀

狋犺犲犺狅狊狋狆犾犪狀狋狉犲狊犻狊狋犪狀犮犲狋狅犪狆犺犻犱狊犻狀狋犲狉犿狊狅犳狆犺狔狊犻犮犪犾犫犪狉狉犻犲狉，犪犾犾犲犾狅狆犪狋犺犻犮犲犾犲犿犲狀狋狊犪狀犱犵犲狀犲狉犲犵狌犾犪狋犻狅狀狋狅犲犾狌犮犻

犱犪狋犲狋犺犲犪狆犺犻犱狉犲狊犻狊狋犪狀犮犲犿犲犮犺犪狀犻狊犿狊．犛狅犿犲狆狉狅狆狅狊犪犾狊狑犲狉犲狆狉犲狊犲狀狋犲犱犻狀狋犺犻狊狆犪狆犲狉犪狊犳狅犾犾狅狑狊：（１）犚犲狊犲犪狉犮犺

狊犺狅狌犾犱犮狅狀狊犻犱犲狉狋犺犲狅狏犲狉犪犾犾狆犾犪狀狋犪狆犺犻犱犻狀狋犲狉犪犮狋犻狏犲犱狔狀犪犿犻犮狊狔狊狋犲犿；（２）犲狓狆犾狅狉犻狀犵狋犺犲犪狆犺犻犱狉犲狊犻狊狋犪狀犮犲犵犲狀犲狊狊犺狅狌犾犱

犫犲犫犪狊犲犱狅狀狋犺犲狊狋犪狀犱犪狉犱狊狅犳犲犳犳犲犮狋犻狏犲狀犲狊狊犪狀犱狆犲狉狊犻狊狋犲狀犮犲；（３）犫狉犲犲犱犻狀犵狀犲狑狏犪狉犻犲狋犻犲狊狊犺狅狌犾犱狋犺犻狀犽狅狏犲狉狋犺犲犪狆犺犻犱

犲犳犳犲犮狋狅狉狊犮狅狀狋狉狅犾犾犲犱犫狔狆犾犪狀狋犵犲狀犲狊，犪狀犱（４）犖犅犛犔犚犚犵犲狀犲犳犪犿犻犾狔犿犪狔犫犲犻狀狏狅犾狏犲犱犻狀狋犺犲犪狀狋犻犪狆犺犻犱犻犿犿狌狀犲狉犲

狊狆狅狀狊犲．犜犺犻狊狆犪狆犲狉狑狅狌犾犱狆狉狅狏犻犱犲犪狀犲狑狋犺犲狅狉犲狋犻犮犪犾犫犪狊犻狊犳狅狉犳狌狉狋犺犲狉狌狀犱犲狉狊狋犪狀犱犻狀犵狋犺犲犿狅犾犲犮狌犾犪狉犿犲犮犺犪狀犻狊犿狅犳

狋犺犲犻狀狋犲狉犪犮狋犻狅狀犫犲狋狑犲犲狀狆犾犪狀狋犪狀犱犪狆犺犻犱犪狀犱狋犺犲犿犪狀犪犵犲犿犲狀狋狅犳犪狆犺犻犱狊狌狊犻狀犵犵狉犲犲狀犪狀犱犲犮狅犾狅犵犻犮犪犾犿犲狋犺狅犱．

犓犲狔狑狅狉犱狊　犪狆犺犻犱；　犻犿犿狌狀犲狉犲狊狆狅狀狊犲；　犵犲狀犲狉犲犵狌犾犪狋犻狅狀；　狆犺狔狊犻狅犾狅犵犻犮犪犾犪狀犱犿狅犾犲犮狌犾犪狉犿犲犮犺犪狀犻狊犿

　　蚜虫是一种吸取植物汁液并具有高繁殖速率的

半翅目昆虫，目前约有５０００多种，是世界上群体最

大、地域分布最广、造成经济损失最严重的刺吸式昆

虫［１］。早期陆地板块中的化石遗迹表明，昆虫取食植物
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开始于大约４．２亿年前，当时的蚜虫祖先有着原始的刺

吸式口器［２］。化石和分子生物学数据表明，最早的蚜虫

大约出现于三叠纪，而与现代植食性蚜虫最为接近的

物种大约在１．５亿年前出现
［３４］。许多蚜虫种群高度适

应了主要的世界作物，它们的取食行为在全世界范围

造成了很大的损失［５］。蚜虫的取食行为会影响植物的

生长甚至导致死亡，也会造成植物病毒的传播［６７］。

研究表明，大多数蚜虫取食是高度特异性的，它

们只在一部分近缘植物上取食，或者在某一个科的

植物上取食。少数蚜虫则是杂食性的，它们可以在

多个科的植物上取食。例如，豌豆蚜犃犮狔狉狋犺狅狊犻狆犺狅狀

狆犻狊狌犿只能在豆科植物上繁殖，而桃蚜犕狔狕狌狊狆犲狉

狊犻犮犪犲则可以在超过４００种植物上取食，尤其在双子

叶植物中，它可以为害超过４０个科的植物。由于蚜

虫的生命周期中存在无性繁殖阶段，它的为害行为

以及群体增长发展迅速［８］。大多数蚜虫种群会在春

夏季通过无性繁殖繁育后代，而在秋天，随着日照时

间缩短、温度降低，如果它们能成功地寻找到第二寄

主植物，则会进入有性繁殖阶段。而有些蚜虫的有

性繁殖阶段取决于最初寄主的出现，或者它们根本

不需要有性繁殖阶段就能度过冬天［９１０］。最近的研

究发现，有些蚜虫物种或世系完全不能进行有性繁

殖，只能通过单性繁殖来获取后代［１１］。

以往关于植物—蚜虫的相互作用研究一般将关

注点放在植物的角度，重点阐明植物有效抵御蚜虫

的应答机理，包括先期的物理屏障、组成型化学抵御

反应、直接或间接的诱导反应［１２］。最新的研究发

现，植物与蚜虫之间的相互作用存在着一种复杂的

分子机制，需要我们突破固有的单层面的角度，去重

新认识、理解抗感的遗传基础及分子机理。在过去

的几十年中，植物病原菌的效应因子及其宿主靶位

点受体一直是植物病理学科的研究热点［１２］，进一步

的研究结果表明，昆虫包括蚜虫也会产生和分泌效

应因子来调控植物的抵御反应［１３１４］，说明植物—昆

虫与植物—病原菌之间的相互作用模式有着相似之

处，这也为我们在分子水平上思考和探索前一种作

用机制提供了全新的角度。本文对植物宿主免疫系

统在抗蚜过程中的作用进行了综述，分析了该领域

现存的问题并对今后的研究趋势进行了展望。

１　植物宿主免疫系统在植物—蚜虫关系中

的相互作用

　　在现存的５０００多种蚜虫中，既包括可以为害

数百种寄主植物的物种，也包括只寄生于少数植物

近缘种的种类。一些蚜虫通过在取食过程中诱导虫

瘿的形成促使植物形态发生改变，同时，蚜虫为害植

物会导致一些共同的植物表观特征，包括枯斑、黄化、

凋萎以及萎缩。在一些植物—蚜虫的相互作用之中，

植物氮代谢的调控发挥着重要作用。例如，麦双尾蚜

犇犻狌狉犪狆犺犻狊狀狅狓犻犪和麦二叉蚜犛犮犺犻狕犪狆犺犻狊犵狉犪犿犻狀狌犿导

致宿主植物筛管汁液中必需氨基酸含量的增加［１５１６］。

而豌豆蚜导致苜蓿中的氮从顶端位置转移到取食部

位［１７］。不同于类似鞘翅目或者鳞翅目幼虫的咀嚼式

昆虫，蚜虫为刺吸式口器，只对植物造成很少的明显

组织伤害；相反，它们采用高度特异化的取食方式，其

中包括细胞间口针穿透和韧皮部汁液的吸取［１８］。通

过韧皮部取食前的细胞内容物的取样，蚜虫能判断和

决定是否适合在此植物上取食［１９］。以ｐＨ、氨基酸内

容物和糖浓度的反应作为导向从而使蚜虫能找到韧

皮部，而植物对于蚜虫取食位点的识别会诱导植物的

防御反应［２０２１］。

蚜虫将唾液从准备取食的地方注入植物组织当

中［２２］，第一阶段是将水状唾液不断地注入韧皮部

中，第二阶段将凝胶状唾液注入口器经过的路径周

围［２３］。通过观察蚜虫在人造细胞壁与筛管的模拟

环境下取食试验，证实蚜虫能根据口针的周围情况

来调控水状与凝胶状唾液的分泌［２４］。同时，蚜虫可

以调节宿主植物反应，通过它们的取食和唾液蛋白

来影响植物体内营养分配和抑制植物的防御反

应［２５２６］，甚至导致植物的形态发生改变［２７］。同时蚜

虫类似于其他植物相关的生物体，将效应因子注入

它们的宿主中从而调控植物细胞程序来实现与植物

的相互作用［２８］。

近年来，随着蚜虫效应因子不断被发现和鉴定，

研究结果认为蚜虫与病原菌的侵染信号通路存在着

相似性［２９３０］。Ｊｏｎｅｓ和Ｄａｎｇｌ提出了一个“ｚｉｇｚａｇ”

模型来解释植物与病原菌之间的互作［３１］。Ｊｏｎｅｓ等

人认为，许多植物Ｒ蛋白可能会间接地被病原菌编

码的效应因子激活，而不是被直接识别。Ｒ蛋白识

别“病原菌诱导自身修饰”类似于哺乳动物免疫系统

中“危险信号”模型中的“自身修饰”识别过程。植物

依赖于两个分支的免疫系统，一种采用跨膜模式识

别受体（ＰＲＲｓ），响应缓慢进展的微生物或者病原菌

相关的分子模式，可以诱导ＰＡＭＰ（ｐａｔｈｏｇｅｎａｓｓｏ

ｃｉａｔｅｄｍｏｌｅｃｕｌａｒｐａｔｔｅｒｎｓ）激活的免疫反应（ＰＡＭＰ

·２１·
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ｔｒｉｇｇｅｒｅｄｉｍｍｕｎｉｔｙ，ＰＴＩ）。另一种则是植物通过携

带受体或Ｒ蛋白从而识别效应因子来启动免疫反

应（ｅｆｆｅｃｔｏｒｔｒｉｇｇｅｒｅｄｉｍｍｕｎｉｔｙ，ＥＴＩ）。

蚜虫与植物间的互作是否也遵循该模型目前还

不甚清楚，蚜虫表现的保守分子与ＰＡＭＰｓ非常相似，

并触发病程相关分子模式的免疫反应（ＰＴＩ）
［２９３０］。蚜

虫可以通过传递效应因子进入寄主植物从而抑制

ＰＴＩ，同时防御反应会提高效应因子触发的易感性

（ＥＴＳ）。一些植物物种／基因型可能带有受体或者

Ｒ蛋白，上述受体可以识别效应因子并触发ＥＴＩ。

但是在实际情况中，植物的防御反应系统可能比“双

之字”模型要复杂得多，触发ＰＴＩ和ＥＴＩ的需求条

件可能存在部分重叠［３１］。通过分析蚜虫唾液中的

蛋白，研究人员发现与鉴定了数十种蚜虫唾液蛋

白［３２］。目前仅对少量的水状唾液蛋白做了功能性

研究，生物信息学的数据表明来自唾液腺的蛋白有

着分泌信号序列的功能。当前被研究得较为深入的

蚜虫唾液蛋白是Ｃ００２，在烟草中过量表达桃蚜的

犆００２（犕狆犆００２），会导致转化株上蚜虫的繁殖量增

加［３３］。相反地，通过 ＲＮＡ干涉来减少蚜虫中的

犆００２表达量，会导致豌豆蚜的死亡和桃蚜繁殖量的

减少［３４］。李雪峰等人通过饲喂ｄｓ犆００２的麦长管蚜

发现当其基因发生沉默后，蚜虫会发生大量的死亡

现象［３５］。张勇等发现桃蚜在直接取食含茉莉酸

（ｊａｓｍｏｎｉｃａｃｉｄ，ＪＳ）和水杨酸（ｓａｌｉｃｙｌｉｃａｃｉｄ，ＳＡ）的

人工饲料后，ｓｉｇｍａ型犌犛犜及犆００２基因表达量会

显著升高，表明桃蚜可能会以ＪＡ和ＳＡ作为信号分

子来上调唾液腺的相关基因表达［３６］。在蚜虫唾液

蛋白与植物效应蛋白相互识别的基础上，植物 蚜虫

互作体系是一个复杂的动态过程。

本文在袁亮罗列出的蚜虫唾液因子［３７］基础上汇

总了近年来的蚜虫效应蛋白（表１）。Ｋｅｔｔｌｅｓ等人发

现，Ｍｅ４７是第一个被认为对蚜虫繁殖既有益又有害

的效应因子。Ｍｅ４７蛋白能被识别和诱导多种防御反

应基因，其在烟草上过量表达能抑制桃蚜的繁殖［３８］。

表１　蚜虫效应蛋白

犜犪犫犾犲１　犃狆犺犻犱犲犳犳犲犮狋狅狉狆狉狅狋犲犻狀狊

效应因子

Ｅｆｆｅｃｔｏｒ

蚜虫种类

Ａｐｈｉｄｓｐｅｃｉｅｓ

角色

Ｒｏｌｅ

分子活性

Ｍｏｌｅｃｕｌａｒａｃｔｉｖｉｔｙ

参考文献

Ｒｅｆｅｒｅｎｃｅｓ

Ｃ００２

豌豆蚜

犃犮狔狉狋犺狅狊犻狆犺狅狀狆犻狊狌犿
桃蚜犕狔狕狌狊狆犲狉狊犻犮犪犲

蚜虫取食所必需

Ｅｓｓｅｎｔｉａｌｆｏｒａｐｈｉｄｆｅｅｄｉｎｇ

未知

Ｕｎｋｎｏｗｎｓｏｆａｒ
３３，３４

Ｍｅ１０
马铃薯长管蚜

犕犪犮狉狅狊犻狆犺狌犿犲狌狆犺狅狉犫犻犪犲

增加蚜虫繁殖力

Ｉｎｃｒｅａｓｅａｐｈｉｄｆｅｃｕｎｄｉｔｙ

未知

Ｕｎｋｎｏｗｎｓｏｆａｒ
９５

Ｍｅ２３
马铃薯长管蚜

犕．犲狌狆犺狅狉犫犻犪犲

增加蚜虫繁殖力

Ｉｎｃｒｅａｓｅａｐｈｉｄｆｅｃｕｎｄｉｔｙ

未知

Ｕｎｋｎｏｗｎｓｏｆａｒ
９５

ＭＰ１／

ＰＩｎｔＯ１

桃蚜

犕．狆犲狉狊犻犮犪犲

增加蚜虫繁殖力

Ｉｎｃｒｅａｓｅａｐｈｉｄｆｅｃｕｎｄｉｔｙ

未知

Ｕｎｋｎｏｗｎｓｏｆａｒ
３３，９４

Ｍｐ１０
桃蚜

犕．狆犲狉狊犻犮犪犲

减少蚜虫繁殖力

Ｒｅｄｕｃｅａｐｈｉｄｆｅｃｕｎｄｉｔｙ

改变植物中ＪＡ和ＳＡ相关的防御信号途径

ＡｌｔｅｒＪＡａｎｄＳＡｄｅｆｅｎｓｅｒｅｌａｔｅｄｓｉｇｎａｌｉｎｇｉｎｐｌａｎｔｓ
３０，３３

Ｍｐ４２
桃蚜

犕．狆犲狉狊犻犮犪犲

减少蚜虫繁殖力

Ｒｅｄｕｃｅａｐｈｉｄｆｅｃｕｎｄｉｔｙ

破坏核膜和质膜；质膜的团粒形成

Ｄｅｓｔｒｏｙｎｕｃｌｅａｒｅｎｖｅｌｏｐｅａｎｄｍｅｍｂｒａｎｅｓ；

ｆｏｒｍａｔｉｏｎｏｆＥＲａｇｇｒｅｇａｔｅｓ

３０，３３

Ｍｐ５５
桃蚜

犕．狆犲狉狊犻犮犪犲

抑制植物防御反应

Ｓｕｐｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｐｌａｎｔｄｅｆｅｎｓｅｓ

抑制胼胝质与过氧化氢的形成

ＬｏｗｅｒａｃｃｕｍｕｌａｔｉｏｎｏｆｃａｌｌｏｓｅａｎｄＨ２Ｏ２
２８

ＰＩｎｔＯ２
桃蚜

犕．狆犲狉狊犻犮犪犲

增加蚜虫繁殖力

Ｉｎｃｒｅａｓｅａｐｈｉｄｆｅｃｕｎｄｉｔｙ

未知

Ｕｎｋｎｏｗｎｓｏｆａｒ
９４

Ｍｅ４７
马铃薯长管蚜

犕．犲狌狆犺狅狉犫犻犪犲

减少蚜虫繁殖力

Ｒｅｄｕｃｅａｐｈｉｄｆｅｃｕｎｄｉｔｙ

诱导番茄中的防御相关基因

Ｉｎｄｕｃｅｄｅｆｅｎｓｅｒｅｌａｔｅｄｇｅｎｅｓｉｎｔｏｍａｔｏ
３８

　　早期提出植物存在５种广义上的初级生理机制

来抵御蚜虫的取食：（１）受到伤害后净光合速率增

加；（２）相对生长速率增加；（３）在顶端优势释放后分

枝和分蘖增加；（４）在根部预贮存大量的碳水化合

物；（５）有能力在受伤之后将碳水化合物从根部运

送到茎部［３９］。迄今为止，在抗性机制方面的研究最

为深入的是作物，对刺吸式昆虫（特别是蚜虫）的抗

性因子的研究结果如表２所示。随着对植物抗蚜机

理的研究越来越多，其机制慢慢变得集中清晰。

Ｋｙｌｅ等人认为植物对刺吸式昆虫的抗性研究中两
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种生理机制会成为以后研究的重点［４０］：（１）光合作

用的增加；（２）通过解毒机制的上调来抵消取食活动

产生的毒性［４１４２］。高感植物面对蚜虫的取食时，其

总叶绿素和类胡萝卜素的量会整体下降［４３］。蚜虫

取食过程中造成的机械损伤和化学信号都会使得植

物总叶绿素和类胡萝卜素产生波动，因此这也成为一

种鉴定抗感品种的新方法。另一方面，植物在响应昆

虫取食时，活性氧（ｒｅａｃｔｉｖｅｏｘｙｇｅｎｓｐｅｃｉｅｓ，ＲＯＳ）信号

作为最先的中心信号来整合环境信息和调节抗压。

正常情况下，细胞内氧化还原体系在大量酶和抗氧化

剂下消除掉氧化剂，从而重新达到平衡状态。有意思

的是，越来越多的证据表明，ＲＯＳ的信号特征非常类

似于植物激素茉莉酸（ＪＡ）和水杨酸（ＳＡ）信号转导途

径［４４］。Ｋｙｌｅ等人还提出一个模型以解释抗性植物在

刺吸式昆虫不同取食时间（＜５ｄ、５～１０ｄ、＞１０ｄ）下

各个免疫系统所起的作用［４０］。

表２　植物抗蚜因子

犜犪犫犾犲２　犘犾犪狀狋狋狅犾犲狉犪狀犮犲犳犪犮狋狅狉狊犻狀狉犲狊狆狅狀狊犲狋狅犪狆犺犻犱狊

植物

Ｐｌａｎｔ

蚜虫种类

Ａｐｈｉｄｓｐｅｃｉｅｓ

植物抗性因子

Ｐｌａｎｔｔｏｌｅｒａｎｃｅｆａｃｔｏｒ

参考文献

Ｒｅｆｅｒｅｎｃｅｓ

粗山羊草犃犲犵犻犾狅狆狊狋犪狌狊犮犺犻犻 麦二叉蚜犛犮犺犻狕犪狆犺犻狊犵狉犪犿犻狀狌犿 生长，叶绿素Ｇｒｏｗｔｈ，ｃｈｌｏｒｏｐｈｙｌｌ ４１

大豆犌犾狔犮犻狀犲犿犪狓 大豆蚜犃狆犺犻狊犵犾狔犮犻狀犲狊 产量Ｙｉｅｌｄ ９７

大麦犎狅狉犱犲狌犿狏狌犾犵犪狉犲 麦双尾蚜犇犻狌狉犪狆犺犻狊狀狅狓犻犪 生长，叶绿素Ｇｒｏｗｔｈ，ｃｈｌｏｒｏｐｈｙｌｌ ９８，９９

兵豆犔犲狀狊犮狌犾犻狀犪狉犻狊 豌豆蚜犃犮狔狉狋犺狅狊犻狆犺狅狀狆犻狊狌犿 生长Ｇｒｏｗｔｈ １００

蒺藜状苜蓿犕犲犱犻犮犪犵狅狋狉狌狀犮犪狋狌犾犪 苜蓿斑蚜犜犺犲狉犻狅犪狆犺犻狊狋狉犻犳狅犾犻犻 生长Ｇｒｏｗｔｈ １０１

柳枝稷犘犪狀犻犮狌犿狏犻狉犵犪狋狌犿 麦二叉蚜犛．犵狉犪犿犻狀狌犿 生长Ｇｒｏｗｔｈ １０４

高粱犛狅狉犵犺狌犿犫犻犮狅犾狅狉 高粱蚜犕犲犾犪狀犪狆犺犻狊狊犪犮犮犺犪狉犻 生长，活力Ｇｒｏｗｔｈ，ｖｉｇｏｒ １０２

小麦犜狉犻狋犻犮狌犿犪犲狊狋犻狏狌犿 麦双尾蚜犇．狀狅狓犻犪 生长，叶绿素，活力Ｇｒｏｗｔｈ，ｃｈｌｏｒｏｐｈｙｌｌ，ｖｉｇｏｒ １０５

一粒小麦犜狉犻狋犻犮狌犿犿狅狀狅犮狅犮犮狌犿 麦长管蚜犛犻狋狅犫犻狅狀犪狏犲狀犪犲 生长Ｇｒｏｗｔｈ １０３

２　抗蚜类型及理化特性与抗性的关系

针对刺吸式昆虫，传统意义上的植物抗性可以

分为三类：抗生性、排趋性和耐受性。抗生性植物通

过影响害虫的死亡率、生长速度、寿命以及繁殖力来

降低其危害［４５４６］。排趋性经常也被称为不选择性，

是宿主植物对害虫行为的一种不利影响的表现特

征［４５］。而耐受性则是指植物在虫害发生时表现为

减少机械伤害带来的不利影响，并且和在易感植物

上一样保持一定数量的害虫群体［４５４６］。在综合分析

害虫防御系统时，耐受性潜在地减少了由害虫取食

和繁殖带来的产量损失［４７］。由于抗生性和排趋性

是共现和共遗传的，所以它们的作用非常难以区分，

且最后都会造成蚜虫群体的变小和植物受到损伤。

通常情况下，耐受性是由多基因调控的，它能使植物

忍受或者从蚜虫取食的情形下恢复过来，在相同情

况下耐受性强的植物会收获更多的产量。

在早期选择性阶段，植物的挥发物会引导或者

破坏蚜虫的嗅觉器官对于植物的定位作用［４８］。刘

亚丽等通过在无毛黄瓜的幼苗期以及结果期接种蚜

虫，发现均会产生特异性的挥发物质罗勒烯，且低浓

度的罗勒烯会对蚜虫起到一定的趋避作用［４９］。在

抗蚜材料黄花蒿犃狉狋犲犿犻狊犻犪犪狀狀狌犪接种蚜虫后挥发

性物质对蚜虫行为趋向影响的研究中，发现寄主植

物大量释放（犈）β法尼烯来作为一种警报信号
［５０］。

如果植物－蚜虫相互接受，接下来就取决于蚜虫是

否能顺利地穿透叶片的附着层，以及将口器刺入到

细胞中去“品尝”汁液并且一直到达韧皮部，韧皮部

经常是植物抗性蛋白产生的部位。

在韧皮部位置，蚜虫将含有钙离子结合蛋白的

唾液注入韧皮部，以便阻止探针阻塞筛管［５１５３］。植

物通过固有的物理屏障作为一层防线来应对蚜虫的

取食，例如表面的毛状体、细发状体、刺和蜡质等（表

３）
［５４５６］。例如，菊花 犆犺狉狔狊犪狀狋犺犲犿狌犿犿狅狉犻犳狅犾犻狌犿

的叶片上存在着Ｔ形腺毛和盾状腺体两种毛状体，

其腺体密度分布与抗蚜性并无直接关系，其腺体内

含物与抗蚜性呈现一定的相关性，但仍需进行纯化

分析来做进一步的探究［５７］。任佳等对黄瓜叶片绒

毛密度等物理性状与蚜虫种群指数的相关性做了研

究，结果表明不同抗性品种黄瓜间叶片绒毛密度差

异显著，感虫品种叶片绒毛密度显著大于抗性品

种［５８］。叶树辉等在前人的基础上试验发现春小麦

旗叶颜色、光滑度、叶毛密度均与麦长管蚜抗性无

关，并认为叶毛抗蚜性的探究应从密度、长度、硬度、

生长方向等多方面结合蚜虫行动、取食等一系列细

节着手探究［５９］。
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植物会产生一些有毒性的化学物质例如萜类化

合物、生物碱、花青素、酚类、醌类物质等来杀死害虫

或者延缓它们的生长发育（表４）
［６０６３］。植物的抗蚜

性通常与假定的化感素抗性因子的水平有着密切联

系。在萱草属犎犲犿犲狉狅犮犪犾犾犻狊植物的抗蚜研究中，以

蚜虫密度对１１种类黄酮化合物含量和类黄酮总量

（ＴＦ）做非参数相关性分析，其中异鼠李糖３犗葡萄

糖７犗鼠李糖苷与蚜虫分布密度显著负相关
［６４］。

雷关红发现遭受蚜虫为害后，无毛黄瓜与对照相比

具有较高含量的类黄酮、单宁等次生代谢物质［６５］。

蔡青年等发现小麦不同抗蚜品种的蚜量比值与穗部

吲哚生物碱含量呈显著相关性，高抗品种中的吲哚

生物碱含量高［６６］。陈青等利用西瓜抗感材料试验

发现其游离氨基酸、脯氨酸、可溶性氮含量与总酚、

单宁酸含量均呈显著性相关，而丙二醛的含量与抗

蚜性呈现负相关［６７］。

表３　植物抗蚜的物理屏障

犜犪犫犾犲３　犘犾犪狀狋狆犺狔狊犻犮犪犾犫犪狉狉犻犲狉狉犲狊犻狊狋犪狀犮犲狋狅犪狆犺犻犱狊

生物物理因子

Ｂｉｏｐｈｙｓｉｃａｌｆａｃｔｏｒ

作用

Ｅｆｆｅｃｔ（ｓ）

植物

Ｐｌａｎｔ

分类

Ｃａｔｅｇｏｒｙ

蚜虫种类

Ａｐｈｉｄｓｐｅｃｉｅｓ

参考文献

Ｒｅｆｅｒｅｎｃｅｓ

腺毛

Ｇｌａｎｄｕｌａｒｔｒｉｃｈｏｍｅ

阻碍，诱捕

Ｄｅｔｅｒｒｅｎｔ，ｅｎｔｒａｐｍｅｎｔ

苜蓿属，茄属植物

犕犲犱犻犮犪犵狅ｓｐｐ．，犛狅犾犪狀狌犿狀犲狅犮犪狉犱犲狀犪狊犻犻

抗生性，排趋性

Ａｎｔｉｂｉｏｓｉｓ，ａｎｔｉｘｅｎｏｓｉｓ

豌豆长管蚜、桃蚜

犃犮狔狋犺狅狊犻狆犺狅狀狆犻狊狌犿，犕．狆犲狉狊犻犮犪犲
１０６ １０７

浓密的茎皮层

Ｔｈｉｃｋｓｔｅｍｃｏｒｔｅｘ

阻碍

Ｄｅｔｅｒｒｅｎｔ

野生毛番茄

犔狔犮狅狆犲狉狊犻犮狅狀犺犻狉狊狌狋狌犿

抗生性，排趋性

Ａｎｔｉｂｉｏｓｉｓ，ａｎｔｉｘｅｎｏｓｉｓ

马铃薯长管蚜

犕犪犮狉狅狊犻狆犺狌犿犲狌狆犺狅狉犫犻犪犲
１０８

光滑叶

Ｇｌｏｓｓｙｌｅａｆ

排趋

Ｒｅｐｅｌｌｅｎｔ

大麦，球芽甘蓝

Ｂａｒｌｅｙ，ｂｒｕｓｓｅｌｓｓｐｒｏｕｔｓ

排趋性

Ａｎｔｉｘｅｎｏｓｉｓ

菜蚜、玉米蚜

犅狉犲狏犻犮狅狉狔狀犲犫狉犪狊狊犻犮犪犲，犚犺狅狆犪犾狅狊犻狆犺狌犿犿犪犻犱犻狊
１０９１１０

表４　植物抗蚜的化感物质

犜犪犫犾犲４　犘犾犪狀狋犪犾犾犲犾狅犮犺犲犿犻犮犪犾狊狋狅犪狆犺犻犱狊

化感物质

Ａｌｌｅｌｏｃｈｅｍｉｃａｌ

作用

Ｅｆｆｅｃｔ（ｓ）

植物

Ｐｌａｎｔ

分类

Ｃａｔｅｇｏｒｙ

蚜虫种类

Ａｐｈｉｄｓｐｅｃｉｅｓ

参考文献

Ｒｅｆｅｒｅｎｃｅｓ

类黄酮

Ｆｌａｖｏｎｏｉｄａｇｌｙｃｏｎｅｓ

生长抑制剂

Ｇｒｏｗｔｈｉｎｈｉｂｉｔｏｒ

豇豆，萱草

Ｃｏｗｐｅａ，犎犲犿犲狉狅犮犪犾犾犻狊Ｌ．

抗生性

Ａｎｔｉｂｉｏｓｉｓ

蚕豆蚜

犃狆犺犻狊犳犪犫犪犲
６０，６４

生物碱

Ａｌｋａｌｏｉｄ

毒质

Ｔｏｘｉｎ

羽扇豆

Ｌｕｐｉｎ

抗生性

Ａｎｔｉｂｉｏｓｉｓ

桃蚜

犕狔狕狌狊狆犲狉狊犻犮犪犲
６１

绿原酸

Ｃｈｌｏｒｏｇｅｎｉｃａｃｉｄ

生长抑制剂

Ｇｒｏｗｔｈｉｎｈｉｂｉｔｏｒ

莴苣

Ｌｅｔｔｕｃｅ

抗生性

Ａｎｔｉｂｉｏｓｉｓ

囊柄瘿绵蚜

犘犲犿狆犺犻犵狌狊犫狌狉狊犪狉犻狌狊
１１１

酚类

Ｐｈｅｎｏｌｉｃｓ

生长抑制剂

Ｇｒｏｗｔｈｉｎｈｉｂｉｔｏｒ

大麦，燕麦，小麦

Ｂａｒｌｅｙ，ｏａｔ，ｗｈｅａｔ

抗生性

Ａｎｔｉｂｉｏｓｉｓ

禾谷缢管蚜

犚犺狅狆犪犾狅狊犻狆犺狌犿狆犪犱犻
６２，１１２

非蛋白氨基酸

Ｎｏｎｐｒｏｔｅｉｎａｍｉｎｏａｃｉｄｓ

生长抑制剂

Ｇｒｏｗｔｈｉｎｈｉｂｉｔｏｒ

大麦，蚕豆，小麦

Ｂａｒｌｅｙ，ｆａｂａｂｅａｎ，ｗｈｅａｔ

抗生性

Ａｎｔｉｂｉｏｓｉｓ

麦长管蚜

犛犻狋狅犫犻狅狀犪狏犲狀犪犲
１１３

蜡固醇，酯类，烷类

Ｗａｘｓｔｅｒｏｌｓ，ｅｓｔｅｒｓ，ａｌｋａｎｅｓ

排趋，阻碍

Ｒｅｐｅｌｌｅｎｔ，ｄｅｔｅｒｒｅｎｔ

覆盆子

Ｒｅｄｒａｓｐｂｅｒｒｙ

抗生性，排趋性

Ａｎｔｉｂｉｏｓｉｓ，ａｎｔｉｘｅｎｏｓｉｓ

大悬钩子蚜

犃犿狆犺狅狉狅狆犺狅狉犪犻犱犪犲犻
６３

　　蚜虫取食会诱导不同的植物防御信号系统。一

旦蚜虫在植物上的取食行为发生，跨膜模式识别因

子（ＰＲＲＳ）会在细胞中大量激发，Ｒ基因也会编码生

成各种多态性核酸结合富亮氨酸重复蛋白。植物通

过细胞内生的生物活性物质和一些分子化合物来进

行信号调控转导。其中，茉莉酸、水杨酸和乙烯在整

个诱导防御信号网络中起着主要的作用。而Ｓｍｉｔｈ

等提出包括蔗糖、葡萄糖、果糖、海藻糖等糖类物质

在植物抗蚜调控信号转导中也起着十分重要的作

用，它们有激活细胞壁中寡糖释放胞间隙几丁质酶、

β１，３葡聚糖酶的作用
［６８］。

在植物防御信号系统中，茉莉酸和茉莉酸甲酯

是亚油酸衍生的环戊酮基化合物，并且是脂肪酸信

号途径的重要调控元件［６９］。茉莉酸最为重要的作

用就是伤口诱导防御响应，外源茉莉酸或者茉莉酸

甲酯也会诱导植物的防御反应。目前研究通过转基

因植株和突变体来探究茉莉酸在植物直接防御信号

转导中的作用。除了茉莉酸，一些其他相关氧脂素

比如１２氧植物二烯酸（ＯＰＤＡ）也会作为信号调控

元件产生作用。当植物细胞被蚜虫刺入，茉莉酸信

号很可能被结合这些元件的活化受体所转换［７０］。

拟南芥犃狉犪犫犻犱狅狆狊犻狊狋犺犪犾犻犪狀犪防御反应被ＯＰＤＡ和

茉莉酸同时诱导，但其雄蕊发育是只被茉莉酸而不

是ＯＰＤＡ诱导的。这表明在拟南芥中，有两种不同

的信号转导途径，一条路径是依赖于识别ＯＰＤＡ或

者ＪＡ的其中一种，而另一条路径则是只依赖于ＪＡ

的识别［７０］。许多针对蚜虫取食响应的拟南芥突变

体已有报道，其中最为典型的就是犮狅犻１和犼犪狉１
［７１］。
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Ｃｏｉ１编码的蛋白包含一个Ｎ末端Ｆｂｏｘ的主体。

Ｆｂｏｘ蛋白常常发生在真核生物的有机体中，并且

经常被作为防御调控的受体。犑犃犚１则表现出与大

豆中生长素诱导相关转录产物ＧＨ３具有相似性，并

且这两种蛋白与先前研究的植物受体蛋白都不具有

同源性。

水杨酸是通过莽草酸途径进行合成的，已有研

究发现其可以促进系统获得性抗性（ＳＡＲ）的活力，

能防御病原菌的入侵和引起定点组织取食的过敏性

反应［７２］。在小麦中，水杨酸的诱导预示着一种抵御

麦双尾蚜的防御机制开始起作用，过氧化氢酶和过

氧化物酶的活性在抗病小麦中均要高于感病品种。

ＳＡ水平的升高极有可能是下游防御反应信号的关

键步骤［７３］。许多研究表明，水杨酸途径的激活可能

是抗性植株中抗生性或者排趋性的基本机制，例如

水杨酸甲酯是一种很强的排趋性物质，它可以驱赶

走蚜害很严重的植株上的蚜虫。各种水杨酸防御相

关基因已被证明参与到植物响应蚜虫取食的过程。

拟南芥犖犘犚调节水杨酸响应反应，犖犘犚１为不同

的防御反应提供一个十分重要的纽带作用，诱导犘犚

响应蚜虫取食［７４］。而另外两个被蚜虫取食诱导的

水杨酸途径信号基因犘犚１和犅犌犔２同时也是响应

病原菌入侵的。据报道，在水杨酸途径缺失狀狆狉１突

变体中，犘犚１和犅犌犔２的ｍＲＮＡ也会被桃蚜取食

所诱导［７５］。

此外，植物中乙烯会被蚜虫取食、机械伤或者效

应因子所诱导释放。以番茄为例，对其细胞进行外

源系统素或茉莉酸处理会造成其植物激素水平的升

高。在番茄中，乙烯生成过程主要由犛腺苷甲硫氨

酸、１氨基环丙烷１羧酸合酶（ＡＣＳ）和１氨基环丙

烷１羧酸氧化酶 （ＡＣＯ）参与，植物受伤后上述酶编

码基因表达呈上调趋势［７６］。伴随着植物的受伤，即

刻用外源性的乙烯处理后，发现苯丙氨酸氨基水解

酶（ＰＡＬ）、查耳酮合酶（ＣＨＳ）、富羟脯氨酸糖蛋白

（ＨＰＲＧ）都会在一定程度上被激活。乙烯还能被膜

相关受体蛋白所感知，例如拟南芥中的 ＥＴＲ１／

ＥＴＲ２，ＥＲＳ１／ＥＲＳ２和ＥＩＮ４
［７７］等受体蛋白。以往

的研究认为在紫花苜蓿犕犲犱犻犮犪犵狅狊犪狋犻狏犪、小麦和大

麦中，蚜虫的侵入会在感蚜品种中引发比抗蚜品种

更为剧烈的乙烯浓度的改变［７８］。在抗感植物与蚜

虫的相互作用过程中，乙烯相关核心基因的表达存

在两种模式，一种称之为番茄犕犻大戟长管蚜系统，

另一种称之为甜瓜蚜虫病毒传播基因（犞犪狋）棉蚜

犃狆犺犻狊犵狅狊狊狔狆犻犻，后者在乙烯途径基因的诱导上要比

前者更为迅速、强烈［７９］。

３　作物抗蚜基因的功能分析

在过去的３０年中，抗虫转基因从苏云金杆菌

（Ｂｔ）编码杀虫晶体蛋白到其他的一些基因表达毒性

蛋白或者生长抑制剂（蛋白酶抑制剂、α淀粉酶抑制

剂、外源凝集素、几丁质酶等），通过基因工程途径达

到抗虫的效果。转Ｂｔ基因的棉花、玉米和水稻通过

表达抗性蛋白来达到减少鳞翅目昆虫的危害［８０］。

包括转Ｂｔ基因和非Ｂｔ转基因植株常被作为抗虫植

株的参考，实验室中可以显著观察到Ｂｔ植株毒力对

昆虫的影响［８１］。即便如此，田间转基因Ｂｔ的寿命

仍需依赖于抗虫管理方案，要让活下来的节肢动物

保持遗传纯合才能被Ｂｔ蛋白有效消灭
［８２］。

同时，分子标记辅助选择技术的出现和发展极

大地促进了农作物抗虫品种的选育，通过基因选择、

定位和杂交直接将植物的抗蚜基因聚合到新的受体

亲本［８３］。昆虫学家和育种家用ＤＮＡ分子标记来研

究抗性基因图谱，目前已经在苹果（抗苹果绵蚜

犈狉犻狅狊狅犿犪犾犪狀犻犵犲狉狌犿）、蒺藜状苜蓿 犕．狋狉狌狀犮犪狋狌犾犪

（抗豌豆蚜）、小麦（抗麦二叉蚜）等作物上取得了进

展。数量性状遗传图谱（ＱＴＬ）提供了一种高效的

研究数量性状的分子方法。ＱＴＬ定位图谱经常被

用于阐述抗生性、排趋性的机制，但较少用于对植物

耐受性的研究。ＱＴＬ技术的不断发展为拓宽抗蚜

育种视野并挖掘出更为持久的抗蚜特性打下了牢固

的基础，例如ＱＴＬ曾被用作苹果对苹果红圆尾蚜

犇狔狊犪狆犺犻狊犱犲狏犲犮狋犪的抗生性鉴定
［８４］。国内ＱＴＬ的

应用也越来越频繁，大豆中以ＳＳＲ分子标记为辅助

手段挖掘出两个与大豆蚜犃狆犺犻狊犵犾狔犮犻狀犲狊抗性相关

的位点［８５］；高粱中发现一个主效ＱＴＬ抗蚜位点，表

现为显性和负向加性遗传［８６］；郭素敏在蒺藜苜蓿抗

蚜遗传研究中，利用中抗品系Ａ１７和感虫品系Ａ２０

的重组自交系进行ＱＴＬ分析，发现在豌豆长管蚜与

桃蚜侵害时，植物生物量的减少和蚜虫的生物量增

殖是由不同的位点控制的［８７］。抗蚜基因的定位与

挖掘不仅仅是为了找到强效的防治因子，更要结合

持久性、简易性等潜在要求，为选择改良不同作物的

抗蚜性奠定基础。

郭洪年等人从植物基因工程的角度总结了特异
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性抗蚜基因和广谱性抗蚜基因［８８］，而目前经过ＱＴＬ

定位未被利用的抗性基因非常多，包括苹果中的

犛犱１、大麦中的犚犱狀（２）、高粱中的犛狊犵（９）、大豆中

的犚犪犵（３）、小麦中的犇狀（１０）。而多毛番茄犔狔犮狅狆

犲狉狊犻犮狅狀犺犻狉狊狌狋狌犿 的犕犻１和甜瓜犆狌犮狌犿犻狊犿犲犾狅的

犞犪狋研究较为成熟，目前均已被分离与鉴定，与此同

时它们都被确定是属于ＣＣＮＢＳＬＲＲ基因家族的

成员［８９］。犕犻１表现为对多种刺吸式昆虫与根结线

虫的抗性，犕犻１的ＬＲＲ区域参与细胞死亡，其中相

关的犕犻１和蚜虫效应因子形成的基因对基因模型

与植物—病原菌相互作用模型十分相似［８９］。蒺藜

苜蓿中定位于ＲＧＡ簇的抗蚜基因也与ＣＣＮＢＳ

ＬＲＲ亚家族有高度的相似性。核苷酸结合位点

（ＮＢＳ）是Ｒ蛋白的一个功能性核酸结合区域，包括

ＡＴＰ／ＧＴＰ的结合元件，例如激酶１ａ或称之为Ｐ

环、激酶２和激酶３。激酶１ａ在结合核苷酸磷酸的

过程中形成一个富亮氨酸的环状结构，同时还包含

一个赖氨酸残基［９０］。激酶２含有一个固定的天冬

氨酸来调节磷酸转移反应的金属离子浓度（Ｍｇ２＋），

而激酶３则用于结合核苷酸的嘌呤碱基或者戊糖部

分［９０］。调节信号传导过程中经常发生核苷酸结合

和水解，最经典的例子就是ＧＴＰ酶亚家族成员。这

些蛋白质在分子信号转导过程中起着非常重要的作

用。很多蛋白都含有Ｃ末端ＬＲＲ区域，它的功能是

作为蛋白与蛋白相互作用的位置和蛋白质与肽的结

合位点［９１］。Ｒ蛋白的ＬＲＲ结构域可能导致不同病

原体衍生配体的识别。番茄的 Ｍｉ１基因位于番茄

６号染色体着丝粒附近，与羧酸酯酶基因（犃犛犘１）

连锁，编码的含１２５７个氨基酸的蛋白质序列属于

植物抗性蛋白家族中的一类，其作用能减少提供马

铃薯长管蚜 犕犪犮狉狅狊犻狆犺狌犿犲狌狆犺狅狉犫犻犪犲生长发育所

必需的营养物质，从而降低其生长速率与繁殖力。

而番茄的犕犻１抗性表达更为复杂，需要Ｈｓｐ９０１、

Ｓｇｔ１和Ｒｍｅ１蛋白、促分裂素活化酶和水杨酸等多

种物质的参与。Ｒｍｅ１蛋白作为马铃薯长管蚜注入

唾液中的无毒蛋白的攻击目标，与此同时Ｍｉ１蛋白

的ＮＢＳ区域与ＡＴＰ结合，ＡＴＰ水解使得 Ｍｉ１蛋

白构象改变从而启动抗性反应。Ｈｓｐ９０１、Ｓｇｔ１与

Ｍｉ１蛋白结合并激活下游的信号转导元件，促使下

游促分裂活化激酶、糖基转移酶、水杨酸等途径相关

基因的表达发生改变，最终调控植物的抗蚜性［９２９３］。

４　植物抗蚜生理及分子机制的研究展望

植物通过固有的物理屏障作为第一层防线从而

应对蚜虫的取食，例如表面的毛状体、细发状体、刺

和蜡质等。同时，植物还会产生一些有毒性的化学

物质例如萜类化合物、生物碱、花青素、酚类、醌类物

质等来杀死蚜虫或者延缓它们的生长发育。其应对

蚜虫取食的免疫系统与抵御病原菌的相类似，但具

体的机制尚未研究清楚。蚜虫的种类多、数量庞大，

又有特异性和非特异性取食之分，与不同植物的互

作是一个庞大的动态复杂系统，目前的观察手段主

要有刺探电位图谱技术、罗丹明Ｂ荧光检测法等，难

以实时准确地观察到蚜虫在植物上取食的基本信

息。如何利用好现有的条件和技术做好植物抗蚜性

试验设计是抗蚜领域的研究者所需要重视和思考的

问题。对植物蚜虫互作的探究应该着重放在蚜虫

水状唾液蛋白与植物体内有识别功能的抗蚜因子

上，用转基因技术来过表达和敲除蚜虫或者植物的

关键基因，调节唾液蛋白和抗蚜因子的表达量，从而

进一步清晰观察到这个交互系统的运作，探明植物

抗蚜的免疫反应，通过育种与分子改良培育出优良

品种。

目前研究者已在苹果（抗苹果绵蚜）、蒺藜状苜

蓿（抗豌豆蚜）、小麦（抗麦二叉蚜）、甜瓜（抗棉蚜）、

番茄（抗马铃薯长管蚜）等作物上鉴定出了抗蚜基

因，但仅有少量的转基因研究来探究基因功能。如

转犕犻１，２基因的马铃薯可使 Ｗｕ３生物型的蚜虫

在测试９ｄ后全部死亡，而Ｗｕ４生物型则没有受到

影响；但是表达犕犻１，２的转基因茄子却只能抵御线

虫，对蚜虫则没有效果。而针对甜瓜中的犞犪狋转基

因研究目前尚未有报道。受限于转化体系与生长周

期，不同作物的抗蚜转基因研究进展缓慢；而由于抗

蚜基因表达的不稳定，转基因研究往往会陷入瓶颈

之中，以至于放弃。当前的植物抗蚜性研究不再像

传统意义上仅仅通过数量性状遗传位点来寻找定位

植物抗蚜基因，而是要考虑整个免疫系统的响应与

调节，抗感材料及其后代的转录组、全基因组分析能

为我们提供足够多的信息，如何从这些繁杂的信息

中去筛选有用信息，挖掘优异抗蚜基因并进行功能

验证就成为今后必须解决的紧迫问题。

随着测序技术的日渐成熟，其成本也日益下降，

转录组分析成为研究植物抗性的主要技术手段。目

·７１·
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前研究分析的抗性植株转录组包括Ｒ基因、病原菌

相关（ＰＲ）蛋白、植物ＲＯＳ激活子以及ＪＡ等信号通

路基因的表达特征及其化学、物理组成防御相关基

因的表达特征的综合分析。不管是双子叶植物还是

单子叶植物的组织，响应蚜虫取食的时间大致在１ｈ

以内，导致防御信号途径中的活性氧系统的激活。

接着活性氧系统会激活参与防御反应信号ＪＡ／ＳＡ／

ＥＴ／ＡＢＡ／ＧＡ等信号途径基因的表达。ＪＡ、ＳＡ信

号途径和ＪＡＳＡ联合信号则都会受到 ＷＲＫＹ转录

因子的调节来响应蚜虫的取食。未来在抗蚜基因以

及信号通路的梳理与验证上仍然需要大量资源与人

力的投入。

在育种学方面，对于植物抗蚜品种的研究将一

直为包括大麦、白菜、莴苣、树莓、高粱、大豆和小麦

这些主要作物的生产者提供重要的经济和环境管理

的技术和方法。传统育种方法是通过植物对蚜虫的

高抗性来发挥作用，但是这种方法往往会导致蚜虫

的变异和唾液中毒力蛋白的改变。目前的研究将会

将重点更多地考虑适度水平的抗生性以兼顾抗蚜的

时效性。未来需要更多的研究来了解植物生长和发

育过程中涉及植物代谢基因的高度表达和耐受性机

制。目前ＮＢＳＬＲＲ蛋白在植物—病原菌相互作用

中研究较多。该类蛋白质能够识别病原菌关联分子

模式（ＰＡＭＰ），参与调控效应蛋白激活免疫反应

（ＥＴＩ）。ＮＢＳＬＲＲ相关的Ｒ蛋白最简单的作用模

型是作为结合病原菌分泌的效应因子，而在抗蚜研

究领域，Ｒ蛋白的表现也有探索的价值。由于蚜虫

在刺吸植物细胞的过程中会传播病毒和病原菌，所

以这三种为害过程有可能是平行进行的。

参考文献

［１］　ＢＬＡＣＫＭＡＮＲＬ，ＥＡＳＴＯＰＶＦ．Ａｐｈｉｄｓｏｎｔｈｅｗｏｒｌｄ’ｓ

ｃｒｏｐｓ：ａｎｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎａｎｄｉｎｆｏｒｍａｔｉｏｎｇｕｉｄｅ［Ｍ］．２ｎｄｅｄｉ

ｔｉｏｎ．Ｃｈｉｃｈｅｓｔｅｒ，ＵＫ：ＪｏｈｎＷｉｌｅｙ＆Ｓｏｎｓ，Ｌｔｄ，２０００：４６６．

［２］　ＬＡＢＡＮＤＥＩＲＡＣＣ．Ｅａｒｌｙｈｉｓｔｏｒｙｏｆａｒｔｈｒｏｐｏｄａｎｄｖａｓｃｕｌａｒ

ｐｌａｎｔａｓｓｏｃｉａｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＡｎｎｕａｌＲｅｖｉｅｗｏｆＥａｒｔｈａｎｄＰｌａｎｅｔａｒｙ

Ｓｃｉｅｎｃｅｓ，１９９８，２６（１）：３２９ ３７７．

［３］　ＨＥＩＥＯＥ，ＷＥＧＩＥＲＥＫＰ．Ａｌｉｓｔｏｆｆｏｓｓｉｌａｐｈｉｄｓ（Ｈｏ

ｍｏｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｎｅａ）［Ｊ］．ＡｎｎａｌｓｏｆｔｈｅＵｐｐｅｒＳｉｌｅｓｉａｎＭｕｓｅ

ｕｍ（Ｅｎｔｏｍｏｌｏｇｙ），１９９８，８（９）：１５９ １９２．

［４］　ＤＯＨＬＥＮＣＤ，ＭｏｒａｎＮＡ．Ｍｏｌｅｃｕｌａｒｄａｔａｓｕｐｐｏｒｔａｒａｐｉｄ

ｒａｄｉａｔｉｏｎｏｆａｐｈｉｄｓｉｎｔｈｅＣｒｅｔａｃｅｏｕｓａｎｄｍｕｌｔｉｐｌｅｏｒｉｇｉｎｓｏｆ

ｈｏｓｔａｌｔｅｒｎａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＢｉｏｌｏｇｉｃａｌＪｏｕｒｎａｌｏｆｔｈｅＬｉｎｎｅａｎＳｏｃｉｅｔｙ，

２０００，７１（４）：６８９ ７１７．

［５］　ＤＩＸＯＮＡＦＧ．Ａｐｈｉｄｅｃｏｌｏｇｙ：ａｎｏｐｔｉｍｉｚａｔｉｏｎａｐｐｒｏａｃｈ［Ｍ］．

２ｎｄｅｄｉｔｉｏｎ．Ｌｏｎｄｏｎ，ＵＫ：ＣｈａｐｍａｎａｎｄＨａｌｌ，１９９８：１ ６．

［６］　ＰＯＬＬＡＲＤＤＧ．Ｐｌａｎｔｐｅｎｅｔｒａｔｉｏｎｂｙｆｅｅｄｉｎｇａｐｈｉｄｓ（Ｈｅｍｉｐｔｅ

ｒａ，Ａｐｈｉｄｏｉｄｅａ）：ａｒｅｖｉｅｗ［Ｊ］．ＢｕｌｌｅｔｉｎｏｆＥｎｔｏｍｏｌｏｇｉｃａｌＲｅ

ｓｅａｒｃｈ，１９７３，６２（４）：６３１ ７１４．

［７］　ＨＯＧＥＮＨＯＵＴＳＡ，ＡＭＭＡＲＥＤ，ＷＨＩＴＦＩＥＬＤＡＥ，ｅｔａｌ．

Ｉｎｓｅｃｔｖｅｃｔｏｒｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｓｗｉｔｈｐｅｒｓｉｓｔｅｎｔｌｙｔｒａｎｓｍｉｔｔｅｄｖｉｒｕｓｅｓ

［Ｊ］．ＡｎｎｕａｌＲｅｖｉｅｗｏｆＰｈｙｔｏｐａｔｈｏｌｏｇｙ，２００８，４６：３２７ ３５９．

［８］　ＢＬＡＣＫＭＡＮＲＬ，ＥＡＳＴＯＰＶＦ．Ａｐｈｉｄｓｏｎｔｈｅｗｏｒｌｄ’ｓｔｒｅｅｓ：ａｎ

ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎａｎｄｉｎｆｏｒｍａｔｉｏｎｇｕｉｄｅ［Ｍ］．ＣＡＢＩｎｔｅｒｎａｔｉｏｎａｌ，１９９４．

［９］　ＬＥＡＴＨＥＲＳＲ．Ａｓｐｅｃｔｓｏｆａｐｈｉｄｏｖｅｒｗｉｎｔｅｒｉｎｇ（Ｈｏｍｏｐｔｅｒａ：

Ａｐｈｉｄｉｎｅａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）［Ｊ］．ＥｎｔｏｍｏｌｏｇｉａＧｅｎｅｒａｌｉｓ，１９９２，１７（２）：

１０１ １１３．

［１０］ＰＯＮＳＸ，ＣＯＭＡＳＪ，ＡＬＢＡＪＥＳＲ．Ｏｖｅｒｗｉｎｔｅｒｉｎｇｏｆｃｅｒｅａｌ

ａｐｈｉｄｓ（Ｈｏｍｏｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）ｏｎｄｕｒｕｍｗｈｅａｔｉｎａＭｅｄｉｔｅｒｒａ

ｎｅａｎｃｌｉｍａｔｅ［Ｊ］．ＥｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，１９９３，２２：３８１ ３８７．

［１１］ＮＩＢＯＵＣＨＥＳ，ＦＡＲＴＥＫＢ，ＭＩＳＳＩＳＳＩＰＩＳ，ｅｔａｌ．Ｌｏｗｇｅ

ｎｅｔｉｃｄｉｖｅｒｓｉｔｙｉｎ犕犲犾犪狀犪狆犺犻狊狊犪犮犮犺犪狉犻ａｐｈｉｄｐｏｐｕｌａｔｉｏｎｓａｔｔｈｅ

ｗｏｒｌｄｗｉｄｅｓｃａｌｅ［Ｊ］．ＰＬｏＳＯＮＥ，２０１４，９（８）：ｅ１０６０６７．

［１２］ＷＵＪ，ＢＡＬＤＷＩＮＩＴ．Ｎｅｗｉｎｓｉｇｈｔｓｉｎｔｏｐｌａｎｔｒｅｓｐｏｎｓｅｓｔｏ

ｔｈｅａｔｔａｃｋｆｒｏｍｉｎｓｅｃｔｈｅｒｂｉｖｏｒｅｓ［Ｊ］．ＡｎｎｕａｌＲｅｖｉｅｗｏｆＧｅ

ｎｅｔｉｃｓ，２０１０，４４：１ ２４．

［１３］ＢＯＳＪＩＢ，ＡＲＭＳＴＲＯＮＧＭＲ，ＧＩＬＲＯＹＥＭ，ｅｔａｌ．犘犺狔狋狅

狆犺狋犺狅狉犪犻狀犳犲狊狋犪狀狊ｅｆｆｅｃｔｏｒＡＶＲ３ａｉｓｅｓｓｅｎｔｉａｌｆｏｒｖｉｒｕｌｅｎｃｅａｎｄ

ｍａｎｉｐｕｌａｔｅｓｐｌａｎｔｉｍｍｕｎｉｔｙｂｙｓｔａｂｉｌｉｚｉｎｇｈｏｓｔＥ３ｌｉｇａｓｅ

ＣＭＰＧ１［Ｊ］．ＰｒｏｃｅｅｄｉｎｇｓｏｆｔｈｅＮａｔｉｏｎａｌＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉ

ｅｎｃｅｓ，２０１０，１０７（２１）：９９０９ ９９１４．

［１４］ＡＨＭＡＤＭ，ＤＥＮＨＯＬＭＩ，ＢＲＯＭＩＬＯＷＲＨ．Ｄｅｌａｙｅｄｃｕ

ｔｉｃｕｌａｒｐｅｎｅｔｒａｔｉｏｎａｎｄｅｎｈａｎｃｅｄｍｅｔａｂｏｌｉｓｍｏｆｄｅｌｔａｍｅｔｈｒｉｎｉｎ

ｐｙｒｅｔｈｒｏｉｄｒｅｓｉｓｔａｎｔｓｔｒａｉｎｓｏｆ犎犲犾犻犮狅狏犲狉狆犪犪狉犿犻犵犲狉犪 ｆｒｏｍ

ＣｈｉｎａａｎｄＰａｋｉｓｔａｎ［Ｊ］．ＰｅｓｔＭａｎａｇｅｍｅｎｔＳｃｉｅｎｃｅ，２００６，６２

（９）：８０５ ８１０．

［１５］ＤＯＲＳＣＨＮＥＲＫ Ｗ，ＲＹＡＮＪＤ，ＪＯＨＮＳＯＮＲＣ，ｅｔａｌ．

Ｍｏｄｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆｈｏｓｔｎｉｔｒｏｇｅｎｌｅｖｅｌｓｂｙｔｈｅｇｒｅｅｎｂｕｇ （Ｈｏ

ｍｏｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）：ｉｔｓｒｏｌｅｉｎｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｏｆｗｉｎｔｅｒｗｈｅａｔｔｏ

ａｐｈｉｄｓ［Ｊ］．ＥｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，１９８７，１６（４）：１００７ １０１１．

［１６］ＳＡＮＤＳＴＲ?ＭＪ，ＴＥＬＡＮＧＡ，ＭＯＲＡＮＮＡ．Ｎｕｔｒｉｔｉｏｎａｌ

ｅｎｈａｎｃｅｍｅｎｔｏｆｈｏｓｔｐｌａｎｔｓｂｙａｐｈｉｄｓ—ａｃｏｍｐａｒｉｓｏｎｏｆｔｈｒｅｅ

ａｐｈｉｄｓｐｅｃｉｅｓｏｎｇｒａｓｓｅｓ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＩｎｓｅｃｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，

２０００，４６（１）：３３ ４０．

［１７］ＧＩＲＯＵＳＳＥＣ，ＭＯＵＬＩＡＢ，ＳＩＬＫＷ，ｅｔａｌ．Ａｐｈｉｄｉｎｆｅｓｔａｔｉｏｎ

ｃａｕｓｅｓｄｉｆｆｅｒｅｎｔｃｈａｎｇｅｓｉｎｃａｒｂｏｎａｎｄｎｉｔｒｏｇｅｎａｌｌｏｃａｔｉｏｎｉｎａｌ

ｆａｌｆａｓｔｅｍｓａｓｗｅｌｌａｓｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉｎｈｉｂｉｔｉｏｎｓｏｆｌｏｎｇｉｔｕｄｉｎａｌａｎｄ

ｒａｄｉａｌｅｘｐａｎｓｉｏｎ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００５，１３７（４）：１４７４ １４８４．

［１８］ＴＪＡＬＬＩＮＧＩＩＷＦ，ＥＳＣＨＴＨ．Ｆｉｎｅｓｔｒｕｃｔｕｒｅｏｆａｐｈｉｄｓｔｙｌｅｔ

ｒｏｕｔｅｓｉｎｐｌａｎｔｔｉｓｓｕｅｓｉｎｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｗｉｔｈＥＰＧｓｉｇｎａｌｓ［Ｊ］．

ＰｈｙｓｉｏｌｏｇｉｃａｌＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，１９９３，１８（３）：３１７ ３２８．

［１９］ＰＯＷＥＬＬＧ，ＴＯＳＨＣＲ，ＨＡＲＤＩＥＪ．Ｈｏｓｔｐｌａｎｔｓｅｌｅｃｔｉｏｎｂｙ

ａｐｈｉｄｓ：ｂｅｈａｖｉｏｒａｌ，ｅｖｏｌｕｔｉｏｎａｒｙ，ａｎｄａｐｐｌｉｅｄｐｅｒｓｐｅｃｔｉｖｅｓ

［Ｊ］．ＡｎｎｕａｌＲｅｖｉｅｗｏｆＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，２００６，５１：３０９ ３３０．

［２０］ＨＥＷＥＲＡ，ＢＥＣＫＥＲＡ，ＶＡＮＢＥＬＡＪＥ．Ａｎａｐｈｉｄ’ｓＯｄ

·８１·



４４卷第２期 陈超权等：植物抗蚜生理及分子机制的研究进展

ｙｓｓｅｙｔｈｅｃｏｒｔｉｃａｌｑｕｅｓｔｆｏｒｔｈｅｖａｓｃｕｌａｒｂｕｎｄｌｅ［Ｊ］．Ｊｏｕｒｎａｌｏｆ

ＥｘｐｅｒｉｍｅｎｔａｌＢｉｏｌｏｇｙ，２０１１，２１４（２２）：３８６８ ３８７９．

［２１］ＢＲＥＮＮＡＮＥＢ，ＷＥＩＮＢＡＵＭＳＡ，ＰＩＮＮＥＹＫ．Ａｎｅｗｔｅｃｈ

ｎｉｑｕｅｆｏｒｓｔｕｄｙｉｎｇｔｈｅｓｔｙｌｅｔｔｒａｃｋｓｏｆｈｏｍｏｐｔｅｒａｎｉｎｓｅｃｔｓｉｎ

ｈａｎｄｓｅｃｔｉｏｎｅｄｐｌａｎｔｔｉｓｓｕｅｕｓｉｎｇｌｉｇｈｔｏｒｅｐｉｆｌｕｏｒｅｓｃｅｎｃｅｍｉ

ｃｒｏｓｃｏｐｙ［Ｊ］．Ｂｉｏｔｅｃｈｎｉｃ＆Ｈｉｓｔｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙ，２００１，７６（２）：５９ ６６．

［２２］ＭＯＲＥＮＯＡ，ＧＡＲＺＯＥ，ＦＥＲＮＡＮＤＥＺＭＡＴＡ Ｇ，ｅｔａｌ．Ａｐｈｉｄｓ

ｓｅｃｒｅｔｅｗａｔｅｒｙｓａｌｉｖａｉｎｔｏｐｌａｎｔｔｉｓｓｕｅｓｆｒｏｍｔｈｅｏｎｓｅｔｏｆｓｔｙｌｅｔ

ｐｅｎｅｔｒａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＥｎｔｏｍｏｌｏｇｉａＥｘｐｅｒｉｍｅｎｔａｌｉｓｅｔＡｐｐｌｉｃａｔａ，

２０１１，１３９（２）：１４５ １５３．

［２３］ＴＪＡＬＬＩＮＧＩＩＷＦ．Ｓａｌｉｖａｒｙｓｅｃｒｅｔｉｏｎｓｂｙａｐｈｉｄｓｉｎｔｅｒａｃｔｉｎｇ

ｗｉｔｈｐｒｏｔｅｉｎｓｏｆｐｈｌｏｅｍｗｏｕｎｄｒｅｓｐｏｎｓｅｓ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｘ

ｐｅｒｉｍｅｎｔａｌＢｏｔａｎｙ，２００６，５７（４）：７３９ ７４５．

［２４］ＷＩＬＬＴ，ＳＴＥＣＫＢＡＵＥＲＫ，ＨＡＲＤＴＭ，ｅｔａｌ．Ａｐｈｉｄｇｅｌｓａ

ｌｉｖａ：ｓｈｅａｔｈｓｔｒｕｃｔｕｒｅ，ｐｒｏｔｅｉｎｃｏｍｐｏｓｉｔｉｏｎａｎｄｓｅｃｒｅｔｏｒｙｄｅｐｅｎｄ

ｅｎｃｅｏｎｓｔｙｌｅｔｔｉｐｍｉｌｉｅｕ［Ｊ］．ＰＬｏＳＯＮＥ，２０１２，７（１０）：ｅ４６９０３．

［２５］ＧＩＲＯＵＳＳＥＣ，ＭＯＵＬＩＡＢ，ＳＩＬＫＷ，ｅｔａｌ．Ａｐｈｉｄｉｎｆｅｓｔａｔｉｏｎ

ｃａｕｓｅｓｄｉｆｆｅｒｅｎｔｃｈａｎｇｅｓｉｎｃａｒｂｏｎａｎｄｎｉｔｒｏｇｅｎａｌｌｏｃａｔｉｏｎｉｎａｌ

ｆａｌｆａｓｔｅｍｓａｓｗｅｌｌａｓｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉｎｈｉｂｉｔｉｏｎｓｏｆｌｏｎｇｉｔｕｄｉｎａｌａｎｄ

ｒａｄｉａｌｅｘｐａｎｓｉｏｎ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００５，１３７（４）：１４７４ １４８４．

［２６］ＷＩＬＬＴ，ＴＪＡＬＬＩＮＧＩＩＷＦ，ＴＨ?ＮＮＥＳＳＥＮＡ，ｅｔａｌ．Ｍｏ

ｌｅｃｕｌａｒｓａｂｏｔａｇｅｏｆｐｌａｎｔｄｅｆｅｎｓｅｂｙａｐｈｉｄｓａｌｉｖａ［Ｊ］．Ｐｒｏｃｅｅｄ

ｉｎｇｓｏｆｔｈｅＮａｔｉｏｎａｌＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓ，２００７，１０４（２５）：

１０５３６ １０５４１．

［２７］ＶＡＮＥＭＤＥＮ，ＨＥＬＭＵＴＦＲＩＴＺ，ＲＩＣＨＡＤ ＨＡＲＲＩＮＧ

ＴＯＮ，ｅｔａｌ．Ａｐｈｉｄｓａｓｃｒｏｐｐｅｓｔｓ［Ｍ］．ＴｈｅＣｅｎｔｒｅｆｏｒＡｇｒｉ

ｃｕｌｔｕｒｅａｎｄＢｉｏｓｃｉｅｎｃｅＩｎｔｅｒｎａｔｉｏｎａｌ，２００７．

［２８］ＥＬＺＩＮＧＡＤＡ，ＪＡＮＤＥＲＧ．Ｔｈｅｒｏｌｅｏｆｐｒｏｔｅｉｎｅｆｆｅｃｔｏｒｓｉｎ

ｐｌａｎｔａｐｈｉｄｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＣｕｒｒｅｎｔＯｐｉｎｉｏｎｉｎＰｌａｎｔＢｉｏｌｏ

ｇｙ，２０１３，１６（４）：４５１ ４５６．

［２９］ＨＯＧＥＮＨＯＵＴＳＡ，ＢＯＳＪＩＢ．Ｅｆｆｅｃｔｏｒｐｒｏｔｅｉｎｓｔｈａｔｍｏｄｕ

ｌａｔｅｐｌａｎｔｉｎｓｅｃｔｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＣｕｒｒｅｎｔＯｐｉｎｉｏｎｉｎＰｌａｎｔＢｉ

ｏｌｏｇｙ，２０１１，１４（４）：４２２ ４２８．

［３０］ＲＯＤＲＩＧＵＥＺＰＡ，ＢＯＳＪＩＢ．Ｔｏｗａｒｄｕｎｄｅｒｓｔａｎｄｉｎｇｔｈｅｒｏｌｅ

ｏｆａｐｈｉｄｅｆｆｅｃｔｏｒｓｉｎｐｌａｎｔｉｎｆｅｓｔａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＰｌａｎｔＭｉ

ｃｒｏｂｅＩｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｓ，２０１３，２６（１）：２５ ３０．

［３１］ＴＨＯＭＭＡＢＰＨＪ，ＮüＲＮＢＥＲＧＥＲＴ，ＪＯＯＳＴＥＮＭＨＡＪ．

ＯｆＰＡＭＰｓａｎｄｅｆｆｅｃｔｏｒｓ：ｔｈｅｂｌｕｒｒｅｄＰＴＩＥＴＩｄｉｃｈｏｔｏｍｙ［Ｊ］．

ＴｈｅＰｌａｎｔＣｅｌｌＯｎｌｉｎｅ，２０１１，２３（１）：４ １５．

［３２］ＨＡＲＭＥＬＮ，ＬéＴＯＣＡＲＴＥ，ＣＨＥＲＱＵＩＡ，ｅｔａｌ．Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａ

ｔｉｏｎｏｆａｐｈｉｄｓａｌｉｖａｒｙｐｒｏｔｅｉｎｓ：ａｐｒｏｔｅｏｍｉｃｉｎｖｅｓｔｉｇａｔｉｏｎｏｆ

犕狔狕狌狊狆犲狉狊犻犮犪犲［Ｊ］．ＩｎｓｅｃｔＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙ，２００８，１７（２）：

１６５ １７４．

［３３］ＢＯＳＪＩＢ，ＰＲＩＮＣＥＤ，ＰＩＴＩＮＯＭ，ｅｔａｌ．Ａｆｕｎｃｔｉｏｎａｌｇｅ

ｎｏｍｉｃｓａｐｐｒｏａｃｈｉｄｅｎｔｉｆｉｅｓｃａｎｄｉｄａｔｅｅｆｆｅｃｔｏｒｓｆｒｏｍｔｈｅａｐｈｉｄ

ｓｐｅｃｉｅｓ犕狔狕狌狊狆犲狉狊犻犮犪犲（ｇｒｅｅｎｐｅａｃｈａｐｈｉｄ）［Ｊ］．ＰＬｏＳＧｅｎｅｔ

ｉｃｓ，２０１０，６（１１）：ｅ１００１２１６．

［３４］ＭＵＴＴＩＮＳ，ＰＡＲＫＹ，ＲＥＥＳＥＪＣ，ｅｔａｌ．ＲＮＡｉｋｎｏｃｋｄｏｗｎｏｆａ

ｓａｌｉｖａｒｙｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｌｅａｄｉｎｇｔｏｌｅｔｈａｌｉｔｙｉｎｔｈｅｐｅａａｐｈｉｄ，犃犮狔狉狋犺狅狊犻

狆犺狅狀狆犻狊狌犿 ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＩｎｓｅｃｔＳｃｉｅｎｃｅ，２００６，６（３８）：１ ７．

［３５］李雪峰，范佳，孙永伟，等．麦长管蚜唾液蛋白Ｃ００２的基因克隆

与ＲＮＡ干扰研究［Ｊ］．应用昆虫学报，２０１４，５１（６）：１４７９ １４８７．

［３６］张勇．植物防御信号物质ＪＡ／ＳＡ对桃蚜解毒酶谷胱甘肽犛转

移酶及唾液腺基因Ｃ００２表达诱导反应［Ｊ］．中国科学：生命

科学，２０１６，４６（５）：６６５ ６７２．

［３７］袁亮，郭慧娟，孙玉诚，等．蚜虫诱导的植物免疫反应［Ｊ］．应

用昆虫学报，２０１５，５２（１）：２３ ３１．

［３８］ＫＥＴＴＬＥＳＧＪ，ＫＡＬＯＳＨＩＡＮＩ．Ｔｈｅｐｏｔａｔｏａｐｈｉｄｓａｌｉｖａｒｙｅｆ

ｆｅｃｔｏｒＭｅ４７ｉｓａｇｌｕｔａｔｈｉｏｎｅ犛ｔｒａｎｓｆｅｒａｓｅｉｎｖｏｌｖｅｄｉｎｍｏｄｉｆ

ｙｉｎｇｐｌａｎｔｒｅｓｐｏｎｓｅｓｔｏａｐｈｉｄｉｎｆｅｓｔａｔｉｏｎ ［Ｊ］．Ｆｒｏｎｔｉｅｒｓｉｎ

ＰｌａｎｔＳｃｉｅｎｃｅ，２０１６，７：１１４２．

［３９］ＳＴＲＡＵＳＳＳＹ，ＡＧＲＡＷＡＬＡＡ．Ｔｈｅｅｃｏｌｏｇｙａｎｄｅｖｏｌｕｔｉｏｎ

ｏｆｐｌａｎｔｔｏｌｅｒａｎｃｅｔｏｈｅｒｂｉｖｏｒｙ［Ｊ］．ＴｒｅｎｄｓｉｎＥｃｏｌｏｇｙ＆Ｅｖｏ

ｌｕｔｉｏｎ，１９９９，１４（５）：１７９ １８５．

［４０］ＫＯＣＨＫＧ，ＣＨＡＰＭＡＮＫ，ＬＯＵＩＳＪ，ｅｔａｌ．Ｐｌａｎｔｔｏｌｅｒａｎｃｅ：

ａｕｎｉｑｕｅａｐｐｒｏａｃｈｔｏｃｏｎｔｒｏｌＨｅｍｉｐｔｅｒａｎｐｅｓｔｓ［Ｊ］．Ｆｒｏｎｔｉｅｒｓ

ｉｎＰｌａｎｔＳｃｉｅｎｃｅ，２０１６，７：１３６３．

［４１］ＦＬＩＮＮＭ，ＳＭＩＴＨＣＭ，ＲＥＥＳＥＪＣ，ｅｔａｌ．Ｃａｔｅｇｏｒｉｅｓｏｆｒｅ

ｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｇｒｅｅｎｂｕｇ（Ｈｏｍｏｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）ｂｉｏｔｙｐｅＩｉｎ犃犲

犵犻犾狅狆狊狋犪狌狊犮犺犻犻ｇｅｒｍｐｌａｓｍ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎｔｏｍｏｌ

ｏｇｙ，２００１，９４（２）：５５８ ５６３．

［４２］ＳＭＩＴＨＣＭ，ＳＴＡＲＫＥＹＳ．Ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｇｒｅｅｎｂｕｇ（Ｈｅｔ

ｅｒｏｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）ｂｉｏｔｙｐｅＩｉｎ犃犲犵犻犾狅狆狊狋犪狌狊犮犺犻犻ｓｙｎｔｈｅｔｉｃ

ｗｈｅａｔｓ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，２００３，９６（５）：

１５７１ １５７６．

［４３］ＭＡＣＥＤＯＴＢ．Ｐｈｙｓｉｏｌｏｇｉｃａｌｒｅｓｐｏｎｓｅｓｏｆｐｌａｎｔｓｔｏｐｉｅｒｃｉｎｇｓｕｃｋ

ｉｎｇａｒｔｈｒｏｐｏｄｓ［Ｄ］．Ｌｉｎｃｏｌｎ：ＴｈｅＵｎｉｖｅｒｓｉｔｙｏｆＮｅｂｒａｓｋａＬｉｎｃｏｌｎ，

２００３．

［４４］ＦＯＹＥＲＣＨ，ＮＯＣＴＯＲＧ．Ｒｅｄｏｘｈｏｍｅｏｓｔａｓｉｓａｎｄａｎｔｉｏｘｉｄａｎｔｓｉｇ

ｎａｌｉｎｇ：ａｍｅｔａｂｏｌｉｃｉｎｔｅｒｆａｃｅｂｅｔｗｅｅｎｓｔｒｅｓｓｐｅｒｃｅｐｔｉｏｎａｎｄｐｈｙｓｉｏｌｏｇ

ｉｃａｌｒｅｓｐｏｎｓｅｓ［Ｊ］．ＴｈｅＰｌａｎｔＣｅｌｌ，２００５，１７（７）：１８６６ １８７５．

［４５］ＰＡＩＮＴＥＲＲＨ．Ｉｎｓｅｃｔｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｉｎｃｒｏｐｐｌａｎｔｓ［Ｍ］．Ｎｅｗ

Ｙｏｒｋ：ＴｈｅＭａｃｍｉｌｌａｎＣｏｍｐａｎｙ，１９５１．

［４６］ＳＭＩＴＨＣＭ．Ｐｌａｎｔｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏａｒｔｈｒｏｐｏｄｓ：ｍｏｌｅｃｕｌａｒａｎｄ

ｃｏｎｖｅｎｔｉｏｎａｌａｐｐｒｏａｃｈｅｓ［Ｍ］．ＳｐｒｉｎｇｅｒＳｃｉｅｎｃｅ＆ Ｂｕｓｉｎｅｓｓ

Ｍｅｄｉａ，２００５．

［４７］ＰＥＤＩＧＯＬＰ．Ｅｎｔｏｍｏｌｏｇｙａｎｄｐｅｓｔｍａｎａｇｅｍｅｎｔ［Ｍ］．Ｎｅｗ

Ｙｏｒｋ：ＭａｃｍｉｌｌａｎＰｕｂｌｉｓｈｉｎｇＣｏｍｐａｎｙ，１９８９．

［４８］ＴＵＯＭＩＪ．Ｔｏｗａｒｄｉｎｔｅｇｒａｔｉｏｎｏｆｐｌａｎｔｄｅｆｅｎｃｅｔｈｅｏｒｉｅｓ［Ｊ］．

ＴｒｅｎｄｓｉｎＥｃｏｌｏｇｙ＆Ｅｖｏｌｕｔｉｏｎ，１９９２，７（１１）：３６５ ３６７．

［４９］刘亚丽，马荣金，胡丽丽，等．无毛黄瓜抗蚜性与挥发性物质

的关系［Ｊ］．中国农学通报，２０１４，３０（２２）：２７０ ２７５．

［５０］孙海楠．菊花及近缘种属植物挥发性次生代谢物的鉴定及合

成机制初步研究［Ｄ］．南京：南京农业大学，２０１５．

［５１］ＴＪＡＬＬＩＮＧＩＩＷＦ．Ｓａｌｉｖａｒｙｓｅｃｒｅｔｉｏｎｓｂｙａｐｈｉｄｓｉｎｔｅｒａｃｔｉｎｇ

ｗｉｔｈｐｒｏｔｅｉｎｓｏｆｐｈｌｏｅｍｗｏｕｎｄｒｅｓｐｏｎｓｅｓ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｘ

ｐｅｒｉｍｅｎｔａｌＢｏｔａｎｙ，２００６，５７（４）：７３９ ７４５．

［５２］ＷＩＬＬＴ，ＴＪＡＬＬＩＮＧＩＩＷＦ，ＴＨ?ＮＮＥＳＳＥＮＡ，ｅｔａｌ．Ｍｏｌｅｃｕ

ｌａｒｓａｂｏｔａｇｅｏｆｐｌａｎｔｄｅｆｅｎｓｅｂｙａｐｈｉｄｓａｌｉｖａ［Ｊ］．Ｐｒｏｃｅｅｄｉｎｇｓｏｆｔｈｅ

ＮａｔｉｏｎａｌＡｃａｄｅｍｙｏｆＳｃｉｅｎｃｅｓ，２００７，１０４（２５）：１０５３６ １０５４１．

［５３］ＷＩＬＬＴ，ＫＯＲＮＥＭＡＮＮＳＲ，ＦＵＲＣＨＡＣＵ，ｅｔａｌ．Ａｐｈｉｄ

ｗａｔｅｒｙｓａｌｉｖａｃｏｕｎｔｅｒａｃｔｓｓｉｅｖｅｔｕｂｅｏｃｃｌｕｓｉｏｎ：ａｕｎｉｖｅｒｓａｌｐｈｅ

·９１·



２０１８

ｎｏｍｅｎｏｎ？［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｘｐｅｒｉｍｅｎｔａｌＢｉｏｌｏｇｙ，２００９，２１２

（２０）：３３０５ ３３１２．

［５４］ＨＡＮＬＥＹＭＥ，ＬＡＭＯＮＴＢＢ，ＦＡＩＲＢＡＮＫＳＭ Ｍ，ｅｔａｌ．

Ｐｌａｎｔｓｔｒｕｃｔｕｒａｌｔｒａｉｔｓａｎｄｔｈｅｉｒｒｏｌｅｉｎａｎｔｉｈｅｒｂｉｖｏｒｅｄｅｆｅｎｃｅ

［Ｊ］．ＰｅｒｓｐｅｃｔｉｖｅｓｉｎＰｌａｎｔＥｃｏｌｏｇｙ，ＥｖｏｌｕｔｉｏｎａｎｄＳｙｓｔｅｍａｔ

ｉｃｓ，２００７，８（４）：１５７ １７８．

［５５］ＷＡＲＡＲ，ＰＡＵＬＲＡＪＭＧ，ＡＨＭＡＤＴ，ｅｔａｌ．Ｍｅｃｈａｎｉｓｍｓ

ｏｆｐｌａｎｔｄｅｆｅｎｓｅａｇａｉｎｓｔｉｎｓｅｃｔｈｅｒｂｉｖｏｒｅｓ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＳｉｇｎａｌｉｎｇ

＆Ｂｅｈａｖｉｏｒ，２０１２，７（１０）：１３０６ １３２０．

［５６］ＦＲＳＴＥＮＢＥＲＧＨ?ＧＧＪ，ＺＡＧＲＯＢＥＬＮＹＭ，ＢＡＫＳ．Ｐｌａｎｔ

ｄｅｆｅｎｓｅａｇａｉｎｓｔｉｎｓｅｃｔｈｅｒｂｉｖｏｒｅｓ［Ｊ］．ＩｎｔｅｒｎａｔｉｏｎａｌＪｏｕｒｎａｌｏｆ

ＭｏｌｅｃｕｌａｒＳｃｉｅｎｃｅｓ，２０１３，１４（５）：１０２４２ １０２９７．

［５７］李杰，邢梅，李雅菲，等．菊花和除虫菊毛状体的比较［Ｊ］．园艺

学报，２０１０（９）：１４６３ １４７０．

［５８］任佳，周福才，陈学好，等．黄瓜叶片物理性状对黄瓜抗蚜性

的影响［Ｊ］．中国生态农业学报，２０１４，２２（１）：５２ ５７．

［５９］叶树辉，陈爱娟，师桂英．北方春小麦形态特征与抗麦长管蚜

的关系研究［Ｊ］．草原与草坪，２０１２，３２（３）：７８ ８０．

［６０］ＬＡＴＴＡＮＺＩＯＶ，ＡＲＰＡＩＡＳ，ＣＡＲＤＩＮＡＬＩＡ，ｅｔａｌ．Ｒｏｌｅｏｆ

ｅｎｄｏｇｅｎｏｕｓｆｌａｖｏｎｏｉｄｓｉｎｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｍｅｃｈａｎｉｓｍｏｆｖｉｇｎａｔｏａｐｈｉｄｓ

［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＡｇｒｉｃｕｌｔｕｒａｌａｎｄＦｏｏｄＣｈｅｍｉｓｔｒｙ，２０００，４８

（１１）：５３１６ ５３２０．

［６１］ＢＥＲＬＡＮＤＩＥＲＦＡ．Ａｌｋａｌｏｉｄｌｅｖｅｌｉｎｎａｒｒｏｗｌｅａｆｅｄｌｕｐｉｎ，

犔狌狆犻狀狌狊犪狀犵狌狊狋犻犳狅犾犻狌狊，ｉｎｆｌｕｅｎｃｅｓｇｒｅｅｎｐｅａｃｈａｐｈｉｄｒｅｐｒｏｄｕｃ

ｔｉｖｅｐｅｒｆｏｒｍａｎｃｅ［Ｊ］．ＥｎｔｏｍｏｌｏｇｉａＥｘｐｅｒｉｍｅｎｔａｌｉｓｅｔＡｐｐｌｉｃａ

ｔａ，１９９６，７９（１）：１９ ２４．

［６２］ＨＡＶＬＩＣＫＯＶＡＨ，ＣＶＩＫＲＯＶＡＭ，ＥＤＥＲＪ．Ｃｈａｎｇｅｓｉｎｔｈｅ

ｐａｔｔｅｒｎｏｆｐｈｅｎｏｌｉｃａｃｉｄｓｉｎｄｕｃｅｄｂｙａｐｈｉｄｉｎｆｅｓｔａｔｉｏｎｉｎｔｗｏｗｉｎｔｅｒ

ｗｈｅａｔｃｕｌｔｉｖａｒｓ［Ｊ］．ＢｕｌｌｅｔｉｎＯＩＬＢＳＲＯＰ（Ｆｒａｎｃｅ），１９９６．

［６３］ＳＨＥＰＨＥＲＤＴ，ＲＯＢＥＲＴＳＯＮＧＷ，ＧＲＩＦＦＩＴＨＳＤＷ，ｅｔ

ａｌ．Ｅｐｉｃｕｔｉｃｕｌａｒｗａｘｃｏｍｐｏｓｉｔｉｏｎｉｎｒｅｌａｔｉｏｎｔｏａｐｈｉｄｉｎｆｅｓｔａｔｉｏｎ

ａｎｄｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｉｎｒｅｄｒａｓｐｂｅｒｒｙ（犚狌犫狌狊犻犱犪犲狌狊Ｌ．）［Ｊ］．Ｐｈｙｔｏ

ｃｈｅｍｉｓｔｒｙ，１９９９，５２（７）：１２３９ １２５４．

［６４］冯博，李晓东，杨利，等．萱草属植物蚜虫密度及其与类黄酮

抗蚜性关系研究［Ｊ］．北方园艺，２０１３（１９）：１２４ １２７．

［６５］雷关红，胡丽丽，刘亚丽，等．无毛黄瓜抗蚜与叶片营养物质

关系的探究［Ｊ］．山东农业科学，２０１３，４５（７）：９５ ９８．

［６６］蔡青年，张青文，王宇，等．小麦体内生化物质在抗蚜中的作

用［Ｊ］．昆虫知识，２００３，４０（５）：３９１ ３９５．

［６７］陈青，卢芙萍，卢辉，等．几种生化物质与西瓜抗蚜性的相关

性［Ｊ］．植物保护学报，２０１６（５）：８５８ ８６３．

［６８］ＳＭＩＴＨＣＭ，ＢＯＹＫＯＥＶ．Ｔｈｅｍｏｌｅｃｕｌａｒｂａｓｅｓｏｆｐｌａｎｔｒｅ

ｓｉｓｔａｎｃｅａｎｄｄｅｆｅｎｓｅｒｅｓｐｏｎｓｅｓｔｏａｐｈｉｄｆｅｅｄｉｎｇ：ｃｕｒｒｅｎｔｓｔａｔｕｓ

［Ｊ］．ＥｎｔｏｍｏｌｏｇｉａＥｘｐｅｒｉｍｅｎｔａｌｉｓｅｔＡｐｐｌｉｃａｔａ，２００７，１２２（１）：

１ １６．

［６９］ＭＥＹＥＲＡ，ＭＩＥＲＳＣＨＯ，ＢＴＴＮＥＲＣ，ｅｔａｌ．Ｏｃｃｕｒｒｅｎｃｅ

ｏｆｔｈｅｐｌａｎｔｇｒｏｗｔｈｒｅｇｕｌａｔｏｒｊａｓｍｏｎｉｃａｃｉｄｉｎｐｌａｎｔｓ［Ｊ］．Ｊｏｕｒ

ｎａｌｏｆＰｌａｎｔＧｒｏｗｔｈＲｅｇｕｌａｔｉｏｎ，１９８４，３（１）：１ ８．

［７０］ＴＵＲＮＥＲＪＧ，ＥＬＬＩＳＣ，ＤＥＶＯＴＯＡ．Ｔｈｅｊａｓｍｏｎａｔｅｓｉｇｎａｌ

ｐａｔｈｗａｙ［Ｊ］．ＴｈｅＰｌａｎｔＣｅｌｌ，２００２，１４（ｓｕｐｐｌ１）：Ｓ１５３ Ｓ１６４．

［７１］ＢＡＬＢＩＶ，ＤＥＶＯＴＯＡ．Ｊａｓｍｏｎａｔｅｓｉｇｎａｌｌｉｎｇｎｅｔｗｏｒｋｉｎ犃狉犪

犫犻犱狅狆狊犻狊狋犺犪犾犻犪狀犪：ｃｒｕｃｉａｌｒｅｇｕｌａｔｏｒｙｎｏｄｅｓａｎｄｎｅｗｐｈｙｓｉｏｌｏｇｉ

ｃａｌｓｃｅｎａｒｉｏｓ［Ｊ］．ＮｅｗＰｈｙｔｏｌｏｇｉｓｔ，２００８，１７７（２）：３０１ ３１８．

［７２］ＷＡＬＬＩＮＧＬＬ．Ｔｈｅｍｙｒｉａｄｐｌａｎｔｒｅｓｐｏｎｓｅｓｔｏｈｅｒｂｉｖｏｒｅｓ

［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＰｌａｎｔＧｒｏｗｔｈＲｅｇｕｌａｔｉｏｎ，２０００，１９（２）：１９５ ２１６．

［７３］ＭＯＨＡＳＥＬ，ＶＡＮＤＥＲＷＥＳＴＨＵＩＺＥＮＡＪ．Ｓａｌｉｃｙｌｉｃａｃｉｄｉｓ

ｉｎｖｏｌｖｅｄｉｎｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｒｅｓｐｏｎｓｅｓｉｎｔｈｅＲｕｓｓｉａｎｗｈｅａｔａｐｈｉｄ

ｗｈｅａｔｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００２，１５９

（６）：５８５ ５９０．

［７４］ＭＯＲＡＮＰＪ，ＴＨＯＭＰＳＯＮＧＡ．Ｍｏｌｅｃｕｌａｒｒｅｓｐｏｎｓｅｓｔｏａ

ｐｈｉｄｆｅｅｄｉｎｇｉｎＡｒａｂｉｄｏｐｓｉｓｉｎｒｅｌａｔｉｏｎｔｏｐｌａｎｔｄｅｆｅｎｓｅｐａｔｈ

ｗａｙｓ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００１，１２５（２）：１０７４ １０８５．

［７５］ＧＡＯＬＬ，ＡＮＤＥＲＳＯＮＪＰ，ＫＬＩＮＧＬＥＲＪＰ，ｅｔａｌ．Ｉｎｖｏｌｖｅ

ｍｅｎｔｏｆｔｈｅｏｃｔａｄｅｃａｎｏｉｄｐａｔｈｗａｙｉｎｂｌｕｅｇｒｅｅｎａｐｈｉｄｒｅｓｉｓｔａｎｃｅ

ｉｎ犕犲犱犻犮犪犵狅狋狉狌狀犮犪狋狌犾犪［Ｊ］．ＭｏｌｅｃｕｌａｒＰｌａｎｔＭｉｃｒｏｂｅＩｎｔｅｒａｃ

ｔｉｏｎｓ，２００７，２０（１）：８２ ９３．

［７６］ＤＩＣＫＥＭ，ＶＡＮＰＯＥＣＫＥＲＭＰ．Ｓｉｇｎａｌｌｉｎｇｉｎｐｌａｎｔｉｎｓｅｃｔ

ｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｓ：ｓｉｇｎａｌｔｒａｎｓｄｕｃｔｉｏｎｉｎｄｉｒｅｃｔａｎｄｉｎｄｉｒｅｃｔｐｌａｎｔｄｅ

ｆｅｎｃｅ［Ｊ］．ＰｌａｎｔＳｉｇｎａｌＴｒａｎｓｄｕｃｔｉｏｎ，２００２，３８：２８９．

［７７］ＣＨＡＮＧＣ，ＳＴＡＤＬＥＲＲ．Ｅｔｈｙｌｅｎｅｈｏｒｍｏｎｅｒｅｃｅｐｔｏｒａｃｔｉｏｎ

ｉｎＡｒａｂｉｄｏｐｓｉｓ［Ｊ］．Ｂｉｏｅｓｓａｙｓ，２００１，２３（７）：６１９ ６２７．

［７８］ＤＩＬＬＷＩＴＨＪＷ，ＢＥＲＢＥＲＥＴＲＣ，ＢＥＲＧＭＡＮＤＫ，ｅｔａｌ．

Ｐｌａｎｔｂｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙａｎｄａｐｈｉｄｐｏｐｕｌａｔｉｏｎｓ：ｓｔｕｄｉｅｓｏｎｔｈｅｓｐｏｔ

ｔｅｄａｌｆａｌｆａａｐｈｉｄ，犜犺犲狉犻狅犪狆犺犻狊犿犪犮狌犾犪狋犪［Ｊ］．ＡｒｃｈｉｖｅｓｏｆＩｎｓｅｃｔ

ＢｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙａｎｄＰｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，１９９１，１７（４）：２３５ ２５１．

［７９］ＡＮＳＴＥＡＤＪ，ＳＡＭＵＥＬＰ，ＳＯＮＧＮ，ｅｔａｌ．Ａｃｔｉｖａｔｉｏｎｏｆ

ｅｔｈｙｌｅｎｅｒｅｌａｔｅｄｇｅｎｅｓｉｎｒｅｓｐｏｎｓｅｔｏａｐｈｉｄｆｅｅｄｉｎｇｏｎｒｅｓｉｓｔａｎｔ

ａｎｄｓｕｓｃｅｐｔｉｂｌｅｍｅｌｏｎａｎｄｔｏｍａｔｏｐｌａｎｔｓ［Ｊ］．ＥｎｔｏｍｏｌｏｇｉａＥｘ

ｐｅｒｉｍｅｎｔａｌｉｓｅｔＡｐｐｌｉｃａｔａ，２０１０，１３４（２）：１７０ １８１．

［８０］ＴＡＢＡＳＨＮＩＫＢＥ，ＣＡＲＲＩèＲＥＹ，ＤＥＮＮＥＨＹＴＪ，ｅｔａｌ．Ｉｎ

ｓｅｃｔｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｔｒａｎｓｇｅｎｉｃＢｔｃｒｏｐｓ：ｌｅｓｓｏｎｓｆｒｏｍｔｈｅｌａｂｏｒａ

ｔｏｒｙａｎｄｆｉｅｌｄ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，２００３，９６

（４）：１０３１ １０３８．

［８１］ＧＡＳＳＭＡＮＮＡＪ，ＣＡＲＲＩèＲＥＹ，ＴＡＢＡＳＨＮＩＫＢＥ．Ｆｉｔｎｅｓｓ

ｃｏｓｔｓｏｆｉｎｓｅｃｔｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏ犅犪犮犻犾犾狌狊狋犺狌狉犻狀犵犻犲狀狊犻狊［Ｊ］．Ａｎｎｕａｌ

ＲｅｖｉｅｗｏｆＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，２００９，５４：１４７ １６３．

［８２］ＨＵＴＣＨＩＳＯＮＷＤ，ＢＵＲＫＮＥＳＳＥＣ，ＭＩＴＣＨＥＬＬＰＤ，ｅｔａｌ．

ＡｒｅａｗｉｄｅｓｕｐｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆＥｕｒｏｐｅａｎｃｏｒｎｂｏｒｅｒｗｉｔｈＢｔｍａｉｚｅ

ｒｅａｐｓｓａｖｉｎｇｓｔｏｎｏｎＢｔｍａｉｚｅｇｒｏｗｅｒｓ［Ｊ］．Ｓｃｉｅｎｃｅ，２０１０，３３０

（６００１）：２２２ ２２５．

［８３］ＳＭＩＴＨＣＭ．Ｐｌａｎｔｒｅｓｉｓｔａｎｃｅａｇａｉｎｓｔｐｅｓｔｓ：ｉｓｓｕｅｓａｎｄｓｔｒａｔｅ

ｇｉｅｓ［Ｊ］．ＩｎｔｅｇｒａｔｅｄＰｅｓｔＭａｎａｇｅｍｅｎｔ：Ｐｏｔｅｎｔｉａｌ，Ｃｏｎｓｔｒａｉｎｔｓ

ａｎｄＣｈａｌｌｅｎｇｅｓ，２００４：１４７ １６７．

［８４］ＳＴＯＥＣＫＬＩＳ，ＭＯＤＹＫ，ＧＥＳＳＬＥＲＣ，ｅｔａｌ．ＱＴＬａｎａｌｙｓｉｓ

ｆｏｒａｐｈｉｄｒｅｓｉｓｔａｎｃｅａｎｄｇｒｏｗｔｈｔｒａｉｔｓｉｎａｐｐｌｅ［Ｊ］．ＴｒｅｅＧｅ

ｎｅｔｉｃｓ＆Ｇｅｎｏｍｅｓ，２００８，４（４）：８３３ ８４７．

［８５］黄珊珊．东北春大豆抗蚜关键酶活性测定，遗传分析及 ＱＴＬ

定位［Ｄ］．哈尔滨：东北农业大学，２０１３．

［８６］王成，罗峰，高建明，等．高粱抗蚜ＱＴＬ定位［Ｊ］．河南农业

科学，２０１４，４３（７）：８０ ８４．

［８７］郭素敏．蒺藜苜蓿抗蚜虫的遗传分析［Ｄ］．南京：南京林业大

学，２０１１．

·０２·



４４卷第２期 陈超权等：植物抗蚜生理及分子机制的研究进展

［８８］郭洪年，侯汉娜，欧阳青，等．抗蚜基因及其转基因植物［Ｊ］．

中国生物工程杂志，２００８，２８（６）：１１８ １２４．

［８９］ＴＲＡＵＴＴ Ｗ．Ｔｈｅｆｕｎｃｔｉｏｎｓａｎｄｃｏｎｓｅｎｓｕｓｍｏｔｉｆｓｏｆｎｉｎｅ

ｔｙｐｅｓｏｆｐｅｐｔｉｄｅｓｅｇｍｅｎｔｓｔｈａｔｆｏｒｍｄｉｆｆｅｒｅｎｔｔｙｐｅｓｏｆｎｕｃｌｅｏ

ｔｉｄｅｂｉｎｄｉｎｇｓｉｔｅｓ［Ｊ］．ＴｈｅＦＥＢＳＪｏｕｒｎａｌ，１９９４，２２２（１）：９ １９．

［９０］ＴＡＭＥＬＩＮＧＷＩＬ，ＥＬＺＩＮＧＡＳＤＪ，ＤＡＲＭＩＮＰＳ，ｅｔａｌ．

ＴｈｅｔｏｍａｔｏＲｇｅｎｅｐｒｏｄｕｃｔｓＩ２ａｎｄＭＩ１ａｒｅｆｕｎｃｔｉｏｎａｌＡＴＰ

ｂｉｎｄｉｎｇｐｒｏｔｅｉｎｓｗｉｔｈＡＴＰａｓｅａｃｔｉｖｉｔｙ［Ｊ］．ＴｈｅＰｌａｎｔＣｅｌｌ，

２００２，１４（１１）：２９２９ ２９３９．

［９１］ＳＣＨＡＦＦＪＥ，ＮＩＥＬＳＥＮＤＭ，ＳＭＩＴＨＣＰ，ｅｔａｌ．Ｃｏｍｐｒｅ

ｈｅｎｓｉｖｅｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｏｍｅｐｒｏｆｉｌｉｎｇｉｎｔｏｍａｔｏｒｅｖｅａｌｓａｒｏｌｅｆｏｒｇｌｙ

ｃｏｓｙｌｔｒａｎｓｆｅｒａｓｅｉｎＭｉｍｅｄｉａｔｅｄｎｅｍａｔｏｄｅｒｅｓｉｓｔａｎｃｅ［Ｊ］．Ｐｌａｎｔ

Ｐｈｙｓｉｏｌｏｇｙ，２００７，１４４（２）：１０７９ １０９２．

［９２］ＳＡＵＧＥＭＨ，ＬＡＣＲＯＺＥＪＰ，ＰＯЁＳＳＥＬＪＬ，ｅｔａｌ．Ｉｎｄｕｃｅｄｒｅ

ｓｉｓｔａｎｃｅｂｙ犕狔狕狌狊狆犲狉狊犻犮犪犲ｉｎｔｈｅｐｅａｃｈｃｕｌｔｉｖａｒ‘Ｒｕｂｉｒａ’［Ｊ］．Ｅｎ

ｔｏｍｏｌｏｇｉａＥｘｐｅｒｉｍｅｎｔａｌｉｓｅｔＡｐｐｌｉｃａｔａ，２００２，１０２（１）：２９ ３７．

［９３］ＬＩＵＸｉａｎｇ，ＭＡＲＳＨＡＬＬＪＬ，ＳＴＡＲＹＰ，ｅｔａｌ．Ｇｌｏｂａｌｐｈｙ

ｌｏｇｅｎｅｔｉｃｓｏｆ犇犻狌狉犪狆犺犻狊狀狅狓犻犪（Ｈｅｍｉｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ），ａｎｉｎ

ｖａｓｉｖｅａｐｈｉｄｓｐｅｃｉｅｓ：ｅｖｉｄｅｎｃｅｆｏｒｍｕｌｔｉｐｌｅｉｎｖａｓｉｏｎｓｉｎｔｏＮｏｒｔｈ

Ａｍｅｒｉｃａ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，２０１０，１０３（３）：

９５８ ９６５．

［９４］ＰＩＴＩＮＯＭ，ＨＯＧＥＮＨＯＵＴＳＡ．Ａｐｈｉｄｐｒｏｔｅｉｎｅｆｆｅｃｔｏｒｓｐｒｏ

ｍｏｔｅａｐｈｉｄｃｏｌｏｎｉｚａｔｉｏｎｉｎａｐｌａｎｔｓｐｅｃｉｅｓｓｐｅｃｉｆｉｃｍａｎｎｅｒ［Ｊ］．

ＭｏｌｅｃｕｌａｒＰｌａｎｔＭｉｃｒｏｂｅＩｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｓ，２０１３，２６（１）：１３０ １３９．

［９５］ＡＴＡＭＩＡＮＨＳ，ＣＨＡＵＤＨＡＲＹＲ，ＣＩＮＶＤ，ｅｔａｌ．Ｉｎｐｌａｎ

ｔａｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｒｄｅｌｉｖｅｒｙｏｆｐｏｔａｔｏａｐｈｉｄ犕犪犮狉狅狊犻狆犺狌犿犲狌狆犺狅狉

犫犻犪犲ｅｆｆｅｃｔｏｒｓＭｅ１０ａｎｄＭｅ２３ｅｎｈａｎｃｅｓａｐｈｉｄｆｅｃｕｎｄｉｔｙ［Ｊ］．

ＭｏｌｅｃｕｌａｒＰｌａｎｔＭｉｃｒｏｂｅＩｎｔｅｒａｃｔｉｏｎｓ，２０１３，２６（１）：６７ ７４．

［９６］ＳＭＩＴＨＣＭ，ＳＴＡＲＫＥＹＳ．Ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｇｒｅｅｎｂｕｇ（Ｈｅｔ

ｅｒｏｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）ｂｉｏｔｙｐｅＩｉｎ犃犲犵犻犾狅狆狊狋犪狌狊犮犺犻犻ｓｙｎｔｈｅｔｉｃ

ｗｈｅａｔｓ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，２００３，９６（５）：

１５７１ １５７６．

［９７］ＰＩＥＲＳＯＮＬＭ，ＨＥＮＧＭＯＳＳＴＭ，ＨＵＮＴＴＥ，ｅｔａｌ．Ｃａｔｅ

ｇｏｒｉｚｉｎｇｔｈｅｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｏｆｓｏｙｂｅａｎｇｅｎｏｔｙｐｅｓｔｏｔｈｅｓｏｙｂｅａｎａ

ｐｈｉｄ（Ｈｅｍｉｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎｔｏ

ｍｏｌｏｇｙ，２０１０，１０３（４）：１４０５ １４１１．

［９８］ＢＵＲＤＪＤ，ＥＬＬＩＯＴＴＮＣ．Ｃｈａｎｇｅｓｉｎｃｈｌｏｒｏｐｈｙｌｌａｆｌｕｏｒｅｓ

ｃｅｎｃｅｉｎｄｕｃｔｉｏｎｋｉｎｅｔｉｃｓｉｎｃｅｒｅａｌｓｉｎｆｅｓｔｅｄｗｉｔｈＲｕｓｓｉａｎｗｈｅａｔ

ａｐｈｉｄ（Ｈｏｍｏｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄｅａ）［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎ

ｔｏｍｏｌｏｇｙ，１９９６，８９（５）：１３３２ １３３７．

［９９］ＭＵＲＵＧＡＮＭ，ＫＨＡＮＳＡ，ＣＡＲＤＯＮＡＰＳ，ｅｔａｌ．Ｖａｒｉａ

ｔｉｏｎｏｆｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｉｎｂａｒｌｅｙａｇａｉｎｓｔｂｉｏｔｙｐｅｓ１ａｎｄ２ｏｆｔｈｅＲｕｓ

ｓｉａｎｗｈｅａｔａｐｈｉｄ（Ｈｅｍｉｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏ

ｎｏｍｉｃＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，２０１０，１０３（３）：９３８ ９４８．

［１００］ＡＮＤＡＲＧＥＡ，ＶＡＮＤＥＲＷＥＳＴＨＵＩＺＥＮＭＣ．Ｍｅｃｈａｎｉｓｍｓ

ｏｆｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｏｆｌｅｎｔｉｌ犔犲狀狊犮狌犾犻狀犪狉犻狊 Ｍｅｄｉｋｕｓ，ｇｅｎｏｔｙｐｅｓｔｏ

ｔｈｅｐｅａａｐｈｉｄ犃犮狔狉狋犺狅狊犻狆犺狅狀狆犻狊狌犿Ｈａｒｒｉｓ（Ｈｅｍｉｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉ

ｄｉｄａｅ）［Ｊ］．ＩｎｔｅｒｎａｔｉｏｎａｌＪｏｕｒｎａｌｏｆＴｒｏｐｉｃａｌＩｎｓｅｃｔＳｃｉｅｎｃｅ，

２００４，２４（３）：２４９ ２５４．

［１０１］ＫＡＭＰＨＵＩＳＬＧ，ＬＩＣＨＴＥＮＺＶＥＩＧＪ，ＰＥＮＧＫ，ｅｔａｌ．

Ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎａｎｄｇｅｎｅｔｉｃｄｉｓｓｅｃｔｉｏｎｏｆｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｓｐｏｔｔｅｄ

ａｌｆａｌｆａａｐｈｉｄ（犜犺犲狉犻狅犪狆犺犻狊狋狉犻犳狅犾犻犻）ｉｎ犕犲犱犻犮犪犵狅狋狉狌狀犮犪狋狌犾犪

［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｘｐｅｒｉｍｅｎｔａｌＢｏｔａｎｙ，２０１３，６４（１６）：５１５７ ５１７２．

［１０２］ＳＣＯＴＴＡＲＭＳＴＲＯＮＧＪ，ＲＯＯＮＥＹＷＬ，ＰＥＴＥＲＳＯＮＧＣ，

ｅｔａｌ．Ｓｕｇａｒｃａｎｅａｐｈｉｄ（Ｈｅｍｉｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）：ｈｏｓｔｒａｎｇｅ

ａｎｄｓｏｒｇｈｕｍｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｉｎｃｌｕｄｉｎｇｃｒｏｓｓｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｆｒｏｍｇｒｅｅｎ

ｂｕｇｓｏｕｒｃｅｓ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，２０１５，１０８

（２）：５７６ ５８２．

［１０３］ＭＩＧＵＩＳＭ，ＬＡＭＢＲＪ．Ｓｅｅｄｌｉｎｇａｎｄａｄｕｌｔｐｌａｎｔｒｅｓｉｓｔａｎｃｅ

ｔｏ犛犻狋狅犫犻狅狀犪狏犲狀犪犲（Ｈｅｍｉｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）ｉｎ犜狉犻狋犻犮狌犿犿狅狀狅

犮狅犮犮狌犿 （Ｐｏａｃｅａｅ），ａｎａｎｃｅｓｔｏｒｏｆｗｈｅａｔ［Ｊ］．ＢｕｌｌｅｔｉｎｏｆＥｎ

ｔｏｍｏｌｏｇｉｃａｌＲｅｓｅａｒｃｈ，２００４，９４（１）：３５ ４６．

［１０４］ＫＯＣＨＫＧ，ＢＲＡＤＳＨＡＷＪＤ，ＨＥＮＧＭＯＳＳＴＭ，ｅｔａｌ．

Ｃａｔｅｇｏｒｉｅｓｏｆｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｇｒｅｅｎｂｕｇａｎｄｙｅｌｌｏｗｓｕｇａｒｃａｎｅａ

ｐｈｉｄ（Ｈｅｍｉｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）ｉｎｔｈｒｅｅｔｅｔｒａｐｌｏｉｄｓｗｉｔｃｈｇｒａｓｓ

ｐｏｐｕｌａｔｉｏｎｓ［Ｊ］．ＢｉｏＥｎｅｒｇｙＲｅｓｅａｒｃｈ，２０１４，７（３）：９０９ ９１８．

［１０５］ＨＡＷＬＥＹＣＪ，ＰＥＡＩＲＳＦＢ，ＲＡＮＤＯＬＰＨＴＬ．Ｃａｔｅｇｏｒｉｅｓ

ｏｆｒｅｓｉｓｔａｎｃｅａｔｄｉｆｆｅｒｅｎｔｇｒｏｗｔｈｓｔａｇｅｓｉｎＨａｌｔ，ａｗｉｎｔｅｒ

ｗｈｅａｔｒｅｓｉｓｔａｎｔｔｏｔｈｅＲｕｓｓｉａｎｗｈｅａｔａｐｈｉｄ （Ｈｏｍｏｐｔｅｒａ：

Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎｔｏｍｏｌｏｇｙ，２００３，９６

（１）：２１４ ２１９．

［１０６］ＦＥＲＧＵＳＯＮＳ，ＳＯＲＥＮＳＥＮＥＬ，ＨＯＲＢＥＲＥＫ．Ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅ

ｔｏｔｈｅｓｐｏｔｔｅｄａｌｆａｌｆａａｐｈｉｄ（Ｈｏｍｏｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）ｉｎｇｌａｎ

ｄｕｌａｒｈａｉｒｅｄ犕犲犱犻犮犪犵狅ｓｐｅｃｉｅｓ［Ｊ］．ＥｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌＥｎｔｏｍｏｌｏ

ｇｙ，１９８２，１１（６）：１２２９ １２３２．

［１０７］ＬＡＰＯＩＮＴＥＳＬ，ＴＩＮＧＥＹＷＭ．Ｇｌａｎｄｕｌａｒｔｒｉｃｈｏｍｅｓｏｆ犛狅

犾犪狀狌犿狀犲狅犮犪狉犱犲狀犪狊犻犻ｃｏｎｆｅｒｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｇｒｅｅｎｐｅａｃｈａｐｈｉｄ

（Ｈｏｍｏｐｔｅｒａ：Ａｐｈｉｄｉｄａｅ）［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＥｃｏｎｏｍｉｃＥｎｔｏｍｏｌｏ

ｇｙ，１９８６，７９（５）：１２６４ １２６８．

［１０８］ＱＵＩＲＯＳＣＦ，ＳＴＥＶＥＮＳＭＡ，ＲＩＣＫＣＭ，ｅｔａｌ．Ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅ

ｉｎｔｏｍａｔｏｔｏｔｈｅｐｉｎｋｆｏｒｍｏｆｔｈｅｐｏｔａｔｏａｐｈｉｄ（犕犪犮狉狅狊犻狆犺狌犿

犲狌狆犺狅狉犫犻犪犲Ｔｈｏｍａｓ）：ｔｈｅｒｏｌｅｏｆａｎａｔｏｍｙ，ｅｐｉｄｅｒｍａｌｈａｉｒｓ，

ａｎｄｆｏｌｉａｇｅｃｏｍｐｏｓｉｔｉｏｎ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆｔｈｅＡｍｅｒｉｃａｎＳｏｃｉｅｔｙ

ｆｏｒＨｏｒｔｉｃｕｌｔｕｒａｌＳｃｉｅｎｃｅ，１９７７，１０２：１６６ １７１．

［１０９］ＭＯＨＡＲＲＡＭＩＰＯＵＲＳ，ＴＳＵＭＵＫＩＨ，ＳＡＴＯＫ，ｅｔａｌ．

Ｍａｐｐｉｎｇｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｃｅｒｅａｌａｐｈｉｄｓｉｎｂａｒｌｅｙ［Ｊ］．Ｔｈｅｏｒｅｔｉｃａｌ

ａｎｄＡｐｐｌｉｅｄＧｅｎｅｔｉｃｓ，１９９７，９４（５）：５９２ ５９６．

［１１０］ＷＡＹＭＪ，ＭＵＲＤＩＥＧ．Ａｎｅｘａｍｐｌｅｏｆｖａｒｉｅｔａｌｖａｒｉａｔｉｏｎｓｉｎ

ｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｏｆｂｒｕｓｓｅｌｓｓｐｒｏｕｔｓ［Ｊ］．ＡｎｎａｌｓｏｆＡｐｐｌｉｅｄＢｉｏｌｏｇｙ，

１９６５，５６（２）：３２６ ３２８．

［１１１］ＣＯＬＥＲＡ．Ｐｈｅｎｏｌｉｃａｃｉｄｓａｓｓｏｃｉａｔｅｄｗｉｔｈｔｈｅｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｏｆ

ｌｅｔｔｕｃｅｃｕｌｔｉｖａｒｓｔｏｔｈｅｌｅｔｔｕｃｅｒｏｏｔａｐｈｉｄ［Ｊ］．ＡｎｎａｌｓｏｆＡｐ

ｐｌｉｅｄＢｉｏｌｏｇｙ，１９８４，１０５（１）：１２９ １４５．

［１１２］ＡＲＧＡＮＤＯＮＡＶＨ，ＣＨＡＭＡＮＭ，ＣＡＲＤＥＭＩＬＬ，ｅｔａｌ．

Ｅｔｈｙｌｅｎｅｐｒｏｄｕｃｔｉｏｎａｎｄｐｅｒｏｘｉｄａｓｅａｃｔｉｖｉｔｙｉｎａｐｈｉｄｉｎｆｅｓｔｅｄ

ｂａｒｌｅｙ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＣｈｅｍｉｃａｌＥｃｏｌｏｇｙ，２００１，２７（１）：５３ ６８．

［１１３］ＣＩＥＰＩＥＬＡＡＰ，ＳＥＭＰＲＵＣＨＣ．ＥｆｆｅｃｔｏｆＬ３，４ｄｉｈｙｄｒｏｘｙ

ｐｈｅｎｙｌａｌａｎｉｎｅ，ｏｒｎｉｔｈｉｎｅａｎｄγａｍｉｎｏｂｕｔｙｒｉｃａｃｉｄｏｎｗｉｎｔｅｒ

ｗｈｅａｔｒｅｓｉｓｔａｎｃｅｔｏｇｒａｉｎａｐｈｉｄ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＡｐｐｌｉｅｄＥｎｔｏ

ｍｏｌｏｇｙ，１９９９，１２３（５）：２８５ ２８８．

（责任编辑：田　?）

·１２·




